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10363281
10490894
10599696
10442172
10405185
10585699
10565547
10400581
10601846
10412082
10414315
10482301
10443949
10462507
10492310
10428509
10472058
10346564
10429573
10536494
10484283
10447708
10406953
10440522
10603051
10475394
10589587
10359377
10474243
10468789
10601412
10405927
10475362
10484389
10518167
10587558
10379342
10420823
10405911
10543118
10353004
10491603
10368011
10403229
10600911

Table 6.2:

Ranbp2
E2f5
Ddx26b
Zfp160
Cks2
Fabp5
Pcfll
Fkbp3
2900062L11Rik
Gpbpl
Cdkn3
Scai
Adamts10
Papss2
Mbnl1
Csmd3
Rif1
Casp8
Ly6cl
Cav2
Pdela
Qk
Trim23
Adamtsl
Apls2
Ctdspl2
Setd2
Zbtb37
Cstf3
Pdzd8
Lpard
Zfpa55
Wdr76
Tpi
Trappc2
Dopeyl
Mir365-2
Hmbox1
zfp759
Glecil
Cks2
4932438A13Rik
Vial
Itgh8
Yipfé

Down-regulated probesets in invading/non-invading fibroblasts.

19386
13559
236790
224585
66197
16592
74737
30795
76976
73274
72391
320271
224697
23972
56758
239420
51869
12370
17067
12390
18573
19317
81003
11504
108012
329506
235626
240869
228410
107368
78134
218311
241627
21788
66226
320615
723853
219150
268670
170772
66197
229227
66201
320910
77929

6.3E-04
4.6E-05
1.5E-03
4.8E-04
8.5E-05
3.0£-03
2.2E-04
3.8E-06
1.0E-04
5.7E-05
6.4E-05
2.4E-05
2.7E-05
2.1E-06
1.1E-05
3.1E-03
4.0E-04
3.7E-06
6.2E-06
2.1E-05
8.1E-05
3.9E-06
1.5E-03
2.8E-05
8.2E-06
1.8E-04
2.5E-03
4.0E-05
1.9E-05
8.3E-05
1.0E-04
6.5E-04
2.3E-04
6.0E-06
6.4E-04
2.0E-05
8.4E-05
1.9E-06
5.4E-03
3.0E-04
5.6E-05
1.3E-03
2.6E-06
3.3E-04
2.3E-04

7.48-03
1.4E-03
1.36-02
6.3E-03
2.0E-03
2.1E-02
3.7E-03
3.7E-04
2.3E-03
1.6E-03
1.7€-03
9.6E-04
1.1E-03
2.7E-04
6.4E-04
2.2E-02
5.5E-03
3.7E-04
4.6E-04
8.9E-04
2.0E-03
3.7E-04
1.36-02
1.1E-03
5.4E-04
3.3E-03
1.9e-02
1.3E-03
8.4E-04
2.0E-03
2.3E-03
7.6E-03
3.9e-03
4.6E-04
7.5E-03
8.5E-04
2.0E-03
2.6E-04
3.2E-02
4.5E-03
1.6E-03
1.2E-02
3.0E-04
4.8E-03
3.8E-03

0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66
0.66

3.6E-05
6.4E-04
1.7E-05
2.1E-06
1.0e-01
3.6E-03
9.8E-04
1.7€-03
1.9e-03
1.8E-04
4.86-01
6.7E-08
6.0E-09
6.8E-06
7.5E-05
2.6E-04
8.9E-05
5.6E-04
1.5e-01
9.6E-04
1.1E-05
2.2E-04
8.56-06
8.5E-08
3.8E-03
1.1E-02
8.9E-06
4.5E-07
4.9€-03
1.8E-05
5.2E-04
1.1E-01
1.7E-02
6.5E-04
9.1E-03
3.6E-07
6.4E-05
1.8E-06
2.4E-05
4.8E-02
6.5E-02
1.8E-04
8.2E-06
2.2E-02
1.5E-05

6.7E-04
5.3E-03
4.1E-04
1.1E-04
2.3e-01
1.9-02
7.3e-03
1.1E-02
1.2€-02
2.1E-03
6.5E-01
1.3E-05
3.2E-06
2.3e-04
1.1E-03
2.7E-03
1.3E-03
4.8E-03
3.0e-01
7.2E-03
3.0E-04
2.4E-03
2.6E-04
1.5E-05
2.0e-02
4.4E-02
2.7e-04
4.3E-05
2.4E-02
4.3E-04
4.5E-03
2.4E-01
6.36-02
5.3E-03
3.8E-02
3.8E-05
1.0E-03
9.7E-05
5.1E-04
1.3E-01
1.6E-01
2.1E-03
2.6E-04
7.4E-02
3.8E-04

0.71
0.80
0.69
0.61

0.64
0.75
0.78
0.76
0.76

0.56
0.52
0.71
0.70
0.38
0.65
0.85

0.76
0.65
0.74
0.74
0.53
0.85
0.84
0.69
0.60
0.87
0.69
0.71

0.85
0.80
0.84
0.66
0.65
0.68
0.70

0.69
0.75
0.72
0.71

Gene expression lists for microarrays conducted at 72 and 96 hours of MLg fibroblast invasion. Data are shown for

down-regulated probesets with > 1.5-fold regulation. Data are sorted by 72 h n.t. (inv/non-inv). Statistical analysis:

limma t-test and Benjamini-Hochberg multiple testing correction.( n.t. = non-treated, BH = Benjamini-Hochberg, FDR =

False discovery rate, inv. = invading, non-inv. = non-invading).
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Up-regulated probesets in TGFp1/untreated

96 hinv. (TGFB1/n.t.)
Statistical analysis,
limma t-test, BH

96 h non-inv. (TGFB1/n.t.)
Statistical analysis,
limma t-test, BH

96 h TGFB1 (inv./non-inv.)
Statistical analysis,
limma t-test, BH

Ratio (T/C), Ratio (T/C), Ratio (G/M),
significant significant significant
Unclear FDR<10%, FDR<10%, FDR<10%,

Probe_set Gene symbol or ID Entrez annotation | rawp BH ratio>1.5x (679) | rawp BH  ratio>1.5x (1013) | rawp BH ratio>1.5x (620)
10423080 Cigtnf3 81799 1.1E-12 3.0E-08 12.01 2.0E-14 5.7E-10 34.67 1.3E-07 1.7E-04 043
10545707 Actg2 11468 4.26-07 6.9E-05 4.80 8.9E-06 3.5E-04 6.30 1.4E-01 3.5E-01

10427796 Npr3 18162 8.3E-06 5.4E-04 3.86 3.9-08 8.6E-06 3.58 9.6E-02 2.8E-01

10506571 Dhcr24 74754 4.0E-09 4.0E-06 3.78 3.0E-06 1.6E-04 2.22 2.5E-01 5.0E-01

10356305 Htr2b 15559 3.4E-09 4.0E-06 3.72 1.6E-07 2.1E-05 3.30 2.3E-01 4.8E-01

10465059 Ctsw 13041 2.0E-10 1.4E-06 3.59 1.6E-10 2.2E-07 5.32 2.3E-02 1.1E-01

10583809 Cnnl 12797 4.9E-08 1.6E-05 3.54 2.7E-09 1.4E-06 8.11 2.9E-04 7.3E-03 0.43
10344897 Sulfl 240725 6.2E-09 4.8E-06 3.53 3.0E-12 2.9E-08 4.27 4.7E-02 1.8E-01

10492628 Serpinil 20713 9.4E-10 2.8E-06 3.49 4.5E-13 6.3E-09 6.67 7.5E-05 3.4E-03 0.57
10564818 Anpep 16790 8.9€-06 5.7E-04 3.43 7.6E-08 1.3E-05 5.22 6.2E-01 8.0E-01

10359917 Hsd17b7 15490 1.5E-09 3.3E-06 3.41 1.36-10 1.9€-07 3.68 4.2E-08 8.5E-05 0.57
10532711 Cmkirl 14747 1.1E-05 6.8E-04 3.35 1.2E-04 2.2E-03 3.23 1.2E-01 3.2E-01

10583056 Mmpl2 17381 1.4E-05 8.0E-04 3.30 9.1E-04 1.0E-02 225 8.0E-03 5.7E-02 215
10455826 Megf10 70417 3.3E-07 5.9E-05 3.30 5.7E-06 2.5E-04 3.19 1.8E-01 4.1E-01

10414065 Anxa8 11752 1.3E-06 1.5E-04 3.28 5.0E-06 2.3E-04 4.05 7.2E-01 8.6E-01

10381809 Itgh3 16416 3.7E-09 4.0E-06 3.28 2.8E-10 3.1E-07 3.77 3.5E-02 15E-01

10467979 Sedl 20249 4.9E-09 4.4E-06 Sk 2.7e-06 1.5E-04 251 1.5E-01 3.6E-01

10388488 Fam101b 76566 9.7E-09 5.5E-06 3.19 7.8E-09 3.0E-06 4.48 4.6E-01 6.9E-01

10410477 Adamts16 271127 3.0E-10 1.4E-06 k) 7.4E-11 1.3E-07 4.32 2.7E-03 2.8E-02 0.74
10568668 Adami2 11489 3.4E-08 1.2E-05 3.17 8.0E-12 4.6E-08 5.42 3.3E-03 3.3E-02 0.70
10396270 Dactl 59036 2.0E-09 3.3E-06 3.14 1.86-11 6.4E-08 5.57 7.3E-02 2.4E-01

1 GENSC/ 8.0E-09 5.3E-06 3.09 5.7E-07 5.1E-05 2.01 9.8E-01 9.9E-01

10412466 Hmgcsl 208715 2.2E-07 4.7E-05 3.02 1.7E-07 2.2E-05 1.95 4.1E-01 6.5E-01

10593123 Tagin 21345 3.7€-09 4.0E-06 2.96 6.1E-09 2.5E-06 2.85 5.5E-04 1.0E-02 0.69
10364194 Lss 16987 4.9E-09 4.4E-06 P 2.1E-06 1.3E-04 1.85 1.1E-01 3.0E-01

10482762 Idil 318554 7.6E-05 2.6E-03 2.94 2.4E-04 3.8E-03 1.87 1.4E-01 3.5E-01

10583732 Ldir 16835 6.6E-09 4.8E-06 2.92 5.7E-09 2.4E-06 2.08 2.2E-02 1.1E-01

10434925 Hesl 15205 1.3E-10 1.2E-06 2.85 1.7E-09 9.8E-07 4.43 1.3E-03 1.8E-02 0.78
10403413 Idi1 319554 1.2E-04 3.6E-03 282 1.6E-04 2.8E-03 1.90 9.3E-02 2.8E-01

10424349 Sqle 20775 9.2E-08 2.5E-05 2.78 5.5E-06 2.5E-04 1.84 1.4E-02 8.4E-02 0.84
10369290 Ddit4 74747 4.6E-09 4.4E-06 el 4.4E-07 4.2E-05 2.62 2.5E-04 6.7E-03 1.48
10371332 Aldhli2 216188 2.5E-09 3.8E-06 2.70 3.0E-07 3.2E-05 2.92 2.5E-03 2.7E-02 0.72
10411332 Hmgcr 15357 6.8E-09 4.8E-06 2.69 2.4E-07 2.8E-05 1.92 2.2E-04 6.3E-03 0.76
10349947 Fmod 14264 1.5E-03 2.1E-02 2.68 4.2E-04 5.9E-03 3.57 1.4E-01 3.5E-01

10347748 Utpldb 195434 7 6.6E-09 4.8E-06 2.66 1.4E-09 9.3E-07 3.10 4.2E-04 9.0E-03 0.72
10586357 Cilp 214425 5.6E-08 1.7E-05 2.64 7.3E-07 5.9€-05 4.35 1.1E-01 3.1E-01

10358091 Navl 215690 1.6E-08 7.3E-06 263 3.7E-11"1.0E-07 3.16 7.5E-01 88E-01

10459071 2010002N04Rik 106878 7.5E-06 5.0E-04 2.62 1.36-07 1.8E-05 3.80 5.3E-01 7.4E-01

10549222 Bcatl 12035 2.2E-08 8.3E-06 261 3.8E-08 8.5E-06 3.27 1.4E-01 3.6E-01

10354191 Rnf149 67702 1.6E-06 1.7E-04 2.61 2.6E-10 3.0E-07 3.47 1.1E-01 3.0E-01

10578916 Scdmol 66234 3.5E-07 6.1E-05 259 2.0E-04 3.3E-03 171 2.2E-02 1.1E-01

10527920 Cyp51 13121 2.4E-07 4.9E-05 2.56 2.1E-05 6.5E-04 2.18 9.3E-01 9.7E-01

10549276 Bhlhedl 79362 6.1E-04 1.1E-02 2.56 7.4E-06 3.0E-04 3.98 3.5E-01 5.9E-01

10428604 Tnfrsfilb 18383 1.2E-08 6.2E-06 2.56 1.1E-11 4.6E-08 4.12 4.4E-05 2.6E-03 0.63
10529515 Sorcs2 81840 4.2E-07 6.8E-05 2.54 1.4-07 1.9€-05 3.27 9.1E-04 1.4E-02 0.70
10392464 Fam20a 208659 3.4E-08 1.2E-05 2.53 4.1E-09 1.9E-06 3.27 1.6E-01 3.8e-01

10362201 Ctgf 14219 1.2E-06 1.5E-04 2.51 2.2E-08 6.1E-06 2.83 3.0E-07 2.4E-04 0.45
10555174 Lrrc32 434215 2.9-05 1.3E-03 2.48 5.0E-07 4.6E-05 4.18 9.4E-01 9.7E-01

10458033 Stard4 170459 3.26-07 5.7E-05 2.46 2.3e-07 2.7E-05 2.06 4.1E-02 1.7e-01

10451198 Vegfa 22339 4.4€-07 7.0E-05 2.46 2.6E-10 3.0€-07 2.90 2.0E-01 4.4E-01

10593293 Ncaml 17967 1.9e-09 3.3E-06 2.46 1.1E-11 4.6E-08 2.76 1.4E-05 1.4E-03 0.67
10491721 Spryl 24063 2.0E-06 2.0E-04 2.45 6.2E-05 1.4E-03 217 2.0E-02 1.0E-01

10578829 Palld 72333 5.3E-10 2.2E-06 2.45 7.86-11 1.3E-07 2.97 1.3E-02 7.8E-02 0.86
10600082 Nsdhl 18194 6.1E-09 4.8E-06 2.43 5.0E-06 2.3E-04 1.68 4.9-02 1.8£-01

10499483 Fdps 110196 1.0E-08 5.5E-06 2.43 1.4E-06 9.5E-05 171 8.2E-01 9.1E-01

10403743 Inhba 16323 1.6E-05 8.7E-04 241 7.7E-10 5.9E-07 3.02 4.1E-07 2.9E-04 0.46
10465342 Tm7sf2 73166 1.6E-08 7.3E-06 2.40 2.3E-08 6.1E-06 1.98 5.8E-02 2.1E-01

10372410 Gliprl 73690 * 1.3E-02 9.2E-02 2.39 7.2E-06 3.0E-04 6.51 2.0E-02 1.0E-01

10423109 Adamts12 239337 3.5E-07 6.1E-05 2.39 5.5E-08 1.0E-05 2.52 3.2E-02 1.4E-01

10348580 Klhi30 70788 3.3E-06 2.8E-04 2.39 1.8E-04 3.1E-03 1.90 2.5E-03 2.7E-02 1.35
10535043 Pdgfa 18590 4.8E-09 4.4E-06 2.38 2.5E-10 3.0E-07 2.52 8.0E-01 9.0E-01

10492689 Pdgfc 54635 7.5E-07 1.1E-04 2.36 9.1E-09 3.4E-06 3.48 4.2E-02 1.7E-01

10585588 Cspg4 121021 2.1E-06 2.0E-04 2 1.5E-08 4.7E-06 2.59 1.2E-01 3.3E-01

10555510 Pde2a 207728 2.86-07 5.3E-05 232 3.3E-06 1.7€-04 1.82 7.1E-05 3.4E-03 1.70
10424543 Wispl 22402 1.1E-06 1.3E-04 231 1.1E-07 1.6E-05 1.99 9.9E-06 1.2E-03 0.72
10540472 Bhlhed0 20893 9.9E-09 5.5E-06 2.29 6.1E-10 5.6E-07 3.01 1.2E-02 7.6E-02 123
10412909 Fdftl 14137 8.8E-09 5.4E-06 2.29 6.8E-07 5.7E-05 1.78 1.8E-01 4.0E-01

10385526 9930111J21Rik2 245240 * 1.56-08 7.3E-06 2.28 3.5E-08 8.2E-06 2.85 2.8E-04 7.2E-03 0.64
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10589640 Prssd6 74306 2.86-05 1.3E-03 2.28 9.0E-07 7.0E-05 2.50 9.2E-01 9.6E-01
10375614 Gfpt2 14584 2.5E-07 5.0E-05 2.27 S5.0E-08 1.0E-05 3.59 3.0E-01 5.5E-01
10505489 Pappa 18491 1.36-06 1.5E-04 227 8.5E-06 3.3E-04 3.44 7.2E-02 2.4E-01
10556381 Mical2 320878 2.8E-09 3.9E-06 2.25 1.2E-09 8.1E-07 2.97 3.5E-01 6.0E-01
10385513 9930111121Rik2 245240 & 2.0E-08 8.3E-06 225 5.3E-08 1.0E-05 2.65 1.0E-03 1.5E-02 0.68
10370303 Adarbl 110532 6.86-08 1.9€-05 224 2.7e-08 6.9-06 2.93 3.4e-02 1.5E-01
10478884 Snail 20613 2.2e-08 8.5E-06 2.24 3.8E-08 8.5E-06 2.23 9.1E-02 2.7e-01
10371379 Nuakl 77976 2.2E-08 8.3E-06 2.22 2.1E-10 2.8E-07 2.36 2.2E-04 6.2E-03 0.72
10449452 Fkbp5 14229 1.1E-08 6.0E-06 222 6.2E-11 1.3E-07 2.58 1.2E-02 7.3E-02 1.20
10471154 Assl 118398 * 3.4E-05 1.5E-03 222 6.9E-08 1.2E-05 2.27 1.8E-07 1.9E-04 243
10604616 Placl 56096 6.4E-07 9.5E-05 2.21 9.7e-04 1.1E-02 1.99 3.1E-02 1.4E-01
10518735 Spshl 74646 2.7E-10 1.4E-06 2.21 2.6E-09 1.4E-06 2.05 5.2E-01 7.4E-01
10363541 Assl 11898 x 3.7E-05 1.5E-03 2.20 2.8E-08 7.2E-06 2.37 1.5E-07 1.7E-04 241
10513739 Tnc 21923 2.5€-05 1.2E-03 219 1.6E-08 5.0E-06 3.00 2.1E-01 4.5E-01
10433114 Itga5 16402 1.4€-07 3.2E-05 217 3.1E-10 3.2€-07 2.97 1.1E-01 3.1E-01
10582310 Mwd 192156 5.76-09 4.8E-06 2.17 2.4E-06 1.4E-04 159 4.8E-06 8.6E-04 167
10519998 Lrrcl7 74511 3.6E-05 1.5E-03 2.16 2.6E-04 4.1E-03 2.40 1.6E-03 2.0E-02 0.43
10548385 Olr1 108078 1.9E-05 9.9E-04 2.16 2.1E-04 3.4E-03 1.94 7.3E-03 5.4E-02 1.64
10463355 Scd2 20250 9.7E-10 2.8E-06 2.16 9.9E-08 1.5E-05 1h775) 1.3E-01 3.4E-01
10391103 Jup 16480 1.2E-07 2.9E-05 2.11 8.9E-08 1.4E-05 2.06 2.8E-02 1.3E-01
10420730 Fdftl 14137 5 8.4E-09 5.4E-06 2.09 4.4E-06 2.1E-04 1.68 1.1E-01 3.0E-01
10439895 Alcam 11658 3.26-05 1.4E-03 2.07 3.0E-08 7.4E-06 2.41 3.0E-03 3.0E-02 0.73
10357833 Atp2b4 381290 7.7e-07 1.1E-04 2.07 5.8E-09 2.5E-06 3.57 7.5E-07 3.9E-04 0.47
10459944 Nfatcl 18018 7.0E-09 4.9E-06 2.07 1.0E-10 1.6E-07 2.94 5.3E-02 1.9€-01
10525893 Aacs 78894 2.4€-08 8.8E-06 2.07 1.6E-06 1.1E-04 1.60 1.4E-02 8.3E-02 1.19
10406817 Encl 13803 2.2€-08 8.3E-06 2.06 8.96-09 3.3E-06 2.24 1.9€-03 2.2E-02 1.23
10545672 Mthfd2 17768 2.98-07 5.4E-05 2.05 2.3E-06 1.3E-04 1.95 1.2E-01 3.3£-01
10458046 DOH45114 27528 5.1E-07 7.9E-05 2.04 1.6E-09 9.6E-07 3.76 5.2E-01 7.4E-01
10350247 Kif21b 16565 2.86-07 5.4E-05 2.03 5.76-08 1.0E-05 2.32 9.7E-01 9.9E-01
10563780 E2f8 108961 4.2E-05 1.7E-03 2.03 3.36-05 8.9E-04 1.87 1.9e-01 4.2E-01
10470462 Colsal 12831 7.5E-07 1.1E-04 2.02 5.5E-11 1.3e-07 2.28 5.2E-03 4.3E-02 0.78
10505143 Palm2 242481 * 3.86-07 6.3E-05 2.02 5.4E-07 5.0E-05 2.34 3.2E-01 5.7E-01
10398121 Bdkrbl 12061 4.0E-08 1.4E-05 2.00 7.8E-11 1.3E-07 2.99 8.8E-04 1.4E-02 0.79
10367440 Itga7 16404 8.2E-04 1.3E-02 1.99 9.6E-02 2.7E-01 2.4E-01 4.8E-01
10351551 Adamtsd4 240913 1.6E-03 2.2E-02 199 5.76-04 7.3E-03 1.93 1.4E-01 3.6E-01
10474972 Chacl 69065 2.5E-06 2.3E-04 1.98 2.3E-06 1.3E-04 2.17 4.2E-02 1.7E-01
10493114 Nes 18008 7.2E-06 4.9E-04 1.98 2.0E-05 6.2E-04 2403 2.0E-01 4.3E-01
10364494 Fsti3 83554 * 4.6E-06 3.6E-04 1.98 2.6E-07 2.9E-05 2.41 6.0E-01 7.9E-01
10532741 Tmem119 231633 1.26-06 1.4E-04 1.98 3.3E-06 1.7E-04 2.57 9.2E-01 9.7E-01
10350173 Tnnt2 21956 3.1E-04 6.8E-03 1.97 1.36-05 4.6E-04 2.41 3.1E-02 1.4E-01
10588836 Gmpph 331026 = 1.6E-07 3.6E-05 1.97 1.6E-07 2.1E-05 2.23 1.3E-01 3.3e-01
10524555 Mk 17855 5.7E-07 8.6E-05 1.97 2.7E-05 7.8E-04 1.53 1.6E-04 5.4E-03 1.52
10578880 TII1 21892 4.3E-06 3.3E-04 1.97 1.9€-09 1.1E-06 3.27 1.3E-03 1.8E-02 0.66
10440258 Epha3 13837 2.0E-05 1.0E-03 1.96 2.5E-07 2.9E-05 3.40 1.0E-03 1.5E-02 0.56
10567735 GENSCAN00000035518 1.4E-06 1.6E-04 1.96 1.66-09 9.6E-07 2.67 3.2E-03 3.2E-02 0.73
10451679 Daam2 76441 8.5E-04 1.4E-02 1.95 4.6E-03 3.4E-02 178 7.1E-01 8.5E-01
10388880 Tmem97 69071 1.1E-07 2.8E-05 1.95 1.7E-05 5.6E-04 {945 2.3E-01 4.8E-01
10428707 Has2 15117 9.1E-06 5.8E-04 1.94 2.7e-06 1.5E-04 3.00 1.4E-04 5.0E-03 0.56
10408557 Serpinbla 66222 2.0E-04 5.0E-03 1.94 4.86-02 1.7E-01 7.5E-01 8.7E-01
10560919 Atpla3 232975 3.6E-05 1.5E-03 1.94 7.7E-06 3.1E-04 173 1.6E-02 9.0E-02 1.40
10530841 Igfbp7 29817 5.86-04 1.1E-02 1.94 1.1E-03 1.2E-02 2.88 6.9E-01 84E-01
10490159 Pmepal 65112 9.4E-09 5.5E-06 1.94 3.9E-09 1.8E-06 2.56 1.1E-01 3.1E-01
10358177 5730559C18Rik 67313 7.0E-08 2.0E-05 1.94 4.7E-06 2.2E-04 1.87 1.2E-07 1.7E-04 191
10430358 Clgtnfé 72709 2.38-06 2.1E-04 1.93 1.36-05 4.6E-04 2.04 3.0E-02 1.4E-01
10409486 Pdlim7 67399 2.1E-08 8.3E-06 193 6.5E-08 1.1E-05 2.14 1.7e-01 4.0E-01
10418898 Ppyrl 19065 4.3E-06 3.4E-04 1.92 9.9E-02 2.8E-01 2.3E-03 2.6E-02 1.47
10447891 Acat2 110460 2.9€-07 5.4E-05 1.92 2.0E-05 6.2E-04 1.47 7.0E-01 85E-01
10467191 Ankrdl 107765 2.0E-07 4.2E-05 1.92 6.5E-04 8.0E-03 1.69 6.3E-05 3.1E-03 0.64
10459772 Lipg 16891 4.6E-04 9.0E-03 191 3.56-04 5.26-03 231 4.6E-01 6.9E-01
10393887 Pycrl 209027 2.1E-06 2.0E-04 1.91 5.1E-06 2.3E-04 181 3.6E-01 6.1E-01
10404053 Hist1h2bc 68024 1.1E-05 6.9E-04 1.90 1.9E-05 6.1E-04 2.29 6.1E-01 8.0E-01
10369388 Unc5b 107449 6.86-07 9.9E-05 1.89 2.3E-09 1.2E-06 2.76 9.3E-01 9.7E-01
10456492 D18Ertde53e 52662 2.0E-09 3.3E-06 1.89 1.8E-09 9.8-07 2.13 1.3E-04 4.6E-03 0.78
10388389 Hicl 15248 6.1E-06 4.4E-04 1.89 1.5E-03 1.5E-02 177 4.8E-01 7.1E-01
10585778 Sema7a 20361 1.1E-03 1.7E-02 1.88 9.2E-05 1.9e-03 2.33 1.7E-01 4.0E-01
10487890 Erv3 71995 4.9-04 9.5E-03 1.88 5.9-01 7.9€-01 2.3E-03 2.6E-02 1.77
10477644 Trp53inp2 68728 1.3E-08 6.5E-06 1.88 1.0E-09 7.3E-07 1.96 5.0E-02 1.9E-01
10559312 Dher? 13360 2.9€-08 1.0E-05 1.88 1.6E-06 1.0E-04 1.62 3.0E-02 1.4E-01
10393970 Fasn 14104 4.4E-07 7.0E-05 1.87 2.6E-06 1.5E-04 153 9.1E-04 1.4E-02 1.30
10572024 Spock3 72902 2.96-03 3.2E-02 1.87 8.1E-03 5.1E-02 175 6.2E-03 4.8E-02 0.58
10465895 Fads2 56473 1.86-08 8.1E-06 1.86 1.96-07 2.3E-05 1.64 1.1E-01 3.0E-01
10458340 Hbegf 15200 1.1E-06 1.3E-04 1.85 1.5E-09 9.5E-07 3.57 1.3E-06 5.0E-04 0.62
10427744 Rail4 75646 8.2E-06 5.4E-04 1.85 5.3E-06 2.4E-04 2.24 9.5E-02 2.8E-01
10592585 Sc5d 235293 8.9E-08 2.4E-05 1.85 1.2E-05 4.26-04 1.44 3.0E-04 7.5E-03 0.76
10363735 Egr2 13654 1.2E-03 1.8E-02 1.85 6.0E-05 1.4E-03 2.70 9.8E-01 9.9E-01
10435704 Cd80 12519 2.8E-06 2.5E-04 1.84 2.9E-07 3.1E-05 1.95 4.0E-04 8.8E-03 0.67
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10428579 Extl 14042 1.2E-06 1.4E-04 1.84 1.4E-07 1.9E-05 2.12 2.4€-01 4.8€-01
10383684 Limk2 16886 4.9E-08 1.6E-05 1.83 1.0E-07 1.5E-05 1.98 9.6E-01 9.8E-01
10461629 Msdadd 66607 5.7E-06 4.1E-04 1.82 4.4E-02 1.6E-01 2.8E-03 2.9-02 1.54
10574226 Ccl17 20295 4.1E-05 1.7E-03 1.82 4.6E-03 3.4E-02 1.62 7.6E-01 8.8E-01
10579812 Ednra 13617 1.0E-03 1.6E-02 1.81 5.2E-04 6.8E-03 2.65 8.3E-02 2.6E-01
10523693 Dmpl 13406 1.4E-04 4.0E-03 1.81 2.6E-01 5.0E-01 7.9e-04 1.3E-02 1.70
10554599 Adamtsl3 269959 1.4E-05 7.8E-04 1.81 1.3E-02 7.1€-02 1.55 2.8E-02 1.3e-01
10569504 Tnfrsf23 79201 1.7e-06 1.8E-04 1.80 6.9E-10 5.8E-07 2.31 2.5E-01 5.0E-01
10516064 Mfsd2a 76574 7.4E-09 5.0E-06 1.80 1.5E-07 2.1E-05 2.09 2.1E-02 1.1E-01
10518147 Pdpn 14726 2.1E-05 1.1E-03 1.80 4.5E-04 6.2E-03 1.54 1.8E-03 2.2E-02 1.52
10576088 Gm22 195209 2.7e-05 1.2E-03 1.80 2.2E-06 1.3E-04 179 3.6E-01 6.0E-01
10394538 Acaca 107476 1.3E-06 1.5E-04 1.80 5.8E-07 5.1E-05 152 2.9E-01 5.4E-01
10569707 Myadm 50918 5.0E-08 1.6E-05 1.80 4.2E-08 8.9E-06 157 3.4E-03 3.3E-02 0.82
10607089 Acsl4 50790 1.76-06 1.8E-04 1.79 3.5-07 3.6E-05 1.97 3.1E-04 7.6E-03 0.75
10487040 Fbnl 14118 i+ 3.9-07 6.5E-05 1.79 3.0E-08 7.4E-06 1.63 8.0E-02 2.5E-01
10361250 Camklg 215303 4.4E-03 4.3E-02 179 2.6E-02 1.2€-01 6.7E-02 2.3E-01
10586079 Itgall 319480 89E-05 2.9E-03 1.79 2.1E-03 1.9E-02 2.03 3.6E-01 6.1E-01
10354203 ENSMUST00000083002 2.6E-03 3.0E-02 1.79 1.1E-07 1.6E-05 3.53 6.7E-06 9.9E-04 0.28
10424905 Scx 20289 1.0E-03 1.6E-02 179 7.7E-05 1.6E-03 i) 7.8E-01 8.9E-01
10534667 Serpinel 18787 5.9€-05 2.2E-03 1.78 1.8E-08 5.4E-06 2.81 4.2E-08 8.5E-05 0.46
10406777 Gentd 218476 2.7e-05 1.3E-03 1.78 6.4E-09 2.6E-06 1.97 4.76-03 4.0E-02 0.79
10576911 Efnb2 13642 3.8E-06 3.1E-04 1.77 6.4E-06 2.8E-04 1.86 2.9E-05 2.2E-03 0.71
10417787 Gng2 14702 2.3E-05 1.1E-03 177 1.3E-07 1.8E-05 1.94 3.2E-05 2.2E-03 0.62
10488608 Trib3 228775 8.7E-06 5.6E-04 1.7 1.76-07 2.2E-05 2.07 7.8E-02 2.5E-01
10543067 Asns 27053 3.2E-07 5.7E-05 1.77 1.9E-05 6.1E-04 1.61 9.0E-04 1.4E-02 0.76
10441456 Synj2 20975 1.86-06 1.8E-04 177 1.4E-07 1.9€-05 2.14 4.3E-01 6.6E-01
10550660 Ppplri3l 333654 5.7E-08 1.7E-05 177 3.5E-06 1.8E-04 178 1.3E-03 1.86-02 132
10366293 Csrp2 13008 1.2E-06 1.4E-04 1.76 1.1E-05 4.0E-04 1.99 3.6E-02 1.5E-01
10425695 Srebf2 20788 9.5E-08 2.5E-05 1.76 2.76-06 1.5E-04 1.45 3.8E-01 6.2E-01
10434668 Tmem97 69071 6.6E-08 1.9E-05 1.76 4.8E-06 2.2E-04 170 6.6E-01 8.2E-01
10562192 Fxyds 18301 4.4E-07 7.0E-05 175 2.0E-07 2.5E-05 2.32 2.5E-03 2.7E-02 0.80
10500808 OlfmI3 99543 3.6E-06 3.0E-04 1.75 3.7E-08 8.5E-06 2.54 1.2E-01 3.2E-01
10491300  skil 20482 1.8€-05 9.7E-04 1.75 4.5E-10 4.4E-07 2.35 1.0E-03 1.5E-02 0.76
10416406 Htr2a 15558 1.2E-02 8.5E-02 175 2.6E-03 2.3E-02 1.84 1.5E-03 1.9€-02 0.66
10495993 Elovié 170439 4.76-05 1.9€-03 1.75 5.26-04 6.8E-03 138 2.8E-04 7.1E-03 0.65
10376074 P4ha2 18452 2.3-04 5.5E-03 1.74 8.2E-08 1.3E-05 1.64 6.3E-02 2.2E-01
10507908 Fhi3 14201 3.2E-07 5.7E-05 1.74 1.6E-06 1.0E-04 1.81 3.5E-02 1.5E-01
10420957 Ptk2b 19229 1.8€-05 9.4E-04 174 8.7E-06 3.4E-04 2.41 7.9€-01 9.0E-01
10554789 Ctsc 13032 1.56-04 4.2E-03 173 3.3E-05 8.8E-04 1.94 8.0E-01 9.0E-01
10585180 Ncaml 17967 * 3.1E-07 5.7E-05 173 1.96-06 1.2E-04 1.86 7.8E-02 2.5E-01
10564222 A230006K03Rik 27493 7.1E-06 4.9€-04 173 5.6E-05 1.3E-03 2.09 4.3E-03 3.8£-02 0.62
10407126 Plk2 20620 5.6E-06 4.1E-04 173 1.6E-03 1.6E-02 1.26 4.8E-03 4.1E-02 0.82
10368317 Enpp3 209558 2.2E-04 5.4E-03 172 3.2E-06 1.7E-04 233 9.76-02 2.8E-01
10539238 Faml76a 232146 3.6E-05 1.5E-03 172 6.3E-10 5.6E-07 3.03 8.7E-01 9.4E-01
10555389 Ucp2 22228 6.9E-06 4.8E-04 172 7.8E-06 3.1E-04 2.06 1.6E-01 3.8E-01
10535852 Slc7al 11987 4.7E-06 3.6E-04 172 2.4E-05 7.2E-04 1.54 1.9E-03 2.3E-02 0.73
10350136 Csrpl 13007 1.6E-07 3.6E-05 1.72 2.1E-08 6.0E-06 2.04 1.7E-01 3.96-01
10373918 Lif 16878 1.0E-06 1.3E-04 1.72 4.2€-08 8.9E-06 2.79 2.6E-02 1.2E-01
10527649 6330406115Rik 70717 3.5e-05 1.5E-03 171 3.4E-03 2.7E-02 136 1.6E-02 9.1E-02 0.74
10487506 Gm14005 100043424 2.5E-07 5.0E-05 171 8.5E-07 6.7E-05 1.97 1.5E-03 2.0E-02 0.72
10546725 Pdzrn3 55983 9.86-08 2.5E-05 1.71 6.8E-07 5.7E-05 1.57 5.9-03 4.7E-02 0.86
10508392 Rnf19b 75234 1.2E-06 1.4E-04 1.70 6.8E-07 5.7E-05 1.98 4.5E-01 6.8E-01
10393851 Pcyt2 68671 6.9€-07 9.9E-05 1.70 3.4E-05 9.2E-04 1.30 5.5E-01 7.6E-01
10373407 Esytl 23943 1.0E-05 6.5E-04 1.70 2.6E-08 6.8E-06 1.83 3.5E-02 1.5E-01
10389022 Myold 338367 1.1E-06 1.4E-04 1.70 1.1E-04 2.2E-03 1.94 2.9E-03 2.96-02 1.42
10463185 Ubtdl 226122 3.8E-06 3.1E-04 170 2.2E-07 2.6E-05 2.11 1.1E-02 7.3E-02 127
10505120 Palm2 242481 i 1.4E-06 1.6E-04 1.70 7.3E-07 5.9E-05 2.12 2.1E-01 4.5E-01
10495781 Bcar3 29815 6.0E-07 8.9E-05 1.70 9.9€-08 1.5E-05 1.69 7.4E-02 2.4E-01
10379820 Acaca 107476 2.56-07 5.0E-05 1.70 1.5E-06 1.0-04 157 8.7E-02 2.6E-01
10517967 Fblim1 74202 8.8E-09 5.4E-06 1.69 1.1E-06 7.9E-05 1.59 7.7e-01 8.9E-01
10520362 Insigl 231070 2.9-06 2.5E-04 1.68 3.1E-05 8.5E-04 1.47 1.4E-01 3.5E-01
10495596 Frrs1 20321 9.3E-06 5.9E-04 1.68 1.2E-06 8.9E-05 1.91 2.3E-01 4.8E-01
10350864 Secl6b 89867 8.4E-08 2.3E-05 1.68 2.86-06 1.56-04 146 1.6E-02 9.1E-02 0.88
10606016 li2rg 16186 9.9€-04 1.5E-02 168 7.0E-04 8.5E-03 1.60 7.8E-01 8.9E-01

ENSML 1524 2.0E-04 5.1E-03 1.68 1.8E-02 8.8E-02 1.26 1.8E-02 9.7E-02 132
10366043 Dusp6 67603 6.3E-05 2.3E-03 1.67 2.5E-05 7.3E-04 1.81 3.2E-04 7.8E-03 1.51
10456400 Tubb6 67951 2.4E-08 8.8E-06 1.67 1.3E-04 2.5E-03 1.43 7.9e-01 9.0E-01
10360415 Grem2 23893 4.4E-04 8.8E-03 1.67 1.8€-07 2.3E-05 3.41 1.6E-01 3.8E-01
10595560 Thx18 76365 8.7E-07 1.2E-04 167 1.7e-04 3.0E-03 1.54 9.2E-01 9.7E-01
10477920 Myl9 98932 2.8e-06 2.5E-04 1.66 1.86-07 2.2E-05 1.63 2.8E-01 5.3e-01
10536483 Tes 21753 1.2E-06 1.5E-04 1.66 6.3E-07 5.5E-05 2.40 7.2E-02 2.3E-01
10559667 1111 16156 1.9-06 1.9E-04 1.66 1.1E-06 8.2E-05 2.19 5.5E-02 2.0E-01
10491699 Fgf2 14173 5.2€-05 2.0E-03 1.66 5.3E-04 6.9-03 1.51 8.4E-01 9.2E-01
10573319 Podnll 244550 1.56-05 8.1E-04 1.66 9.1E-06 3.5E-04 1.83 8.7E-01 9.4E-01
10506714 Lrp8 16975 3.6E-05 1.5E-03 1.66 2.8E-05 7.9E-04 i) 2.4E-01 4.8E-01
10483353 Scn7a 20272 6.7E-06 4.7E-04 1.66 1.9E-04 3.3E-03 2.14 1.1E-01 3.1E-01
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10567564
10352152
10355514
10499904
10425287
10502655
10564290
10355534
10539517
10399725
10346321
10542460
10432032
10540085
10425852
10582275
10558496
10584674
10355536
10478258
10555323
10350516
10537179
10541695
10365559
10352143
10461869
10477042
10378570
10408613
10387689
10565958
10541496
10384539
10399419
10543219
10598638
10359235
10441003
10560709
10389238
10350592
10467470
10373452
10375443
10462507
10467420
10370376
10423274
10367982
10457359
10380419
10402708
10608644
10587639
10572398
10598976
10374464
10463173
10421361
10405211
10576854
10503010
10345824
10354309
10430871
10407481
10408870
10586433
10389025
10598138
10357590
10380660
10569458
10524327
10370946

Cdr2
Kif26b
Tnsl

Ivl
Kdelr3
Cyr61
KIf13
Tnsl
Dysf
Sox11
Gm10561
Dera
Vdr
Fbin2
Parvb
Slc7as
Lrrc27
Mcam
Tnsl
Lpin3
P4ha3
Ptgs2
Bpgm
Lpcat3
Igf1
Kif26b
Prune2
Angptad
ENSMUST00000134345
Tubb2b
Ketd1l
P2ry6
Mfap5
Slclad
Tubb2b
Gpr85
Mid1ipl
Rasal2
Runx1
Pur
Duspld
3110040M0O4Rik
Aldh18a1
Gm129
Havcr2
Papss2
Pdlim1
Pfkl
Cdh18
Gprl26
Mpp7
Collal
Ckb
NM_177010.2
Nt5e
Crifl
Timp1
Spred2
Zdhhc1e
Bmpl
Gadd45g
Ctxnl
Fpgt
1118rap
Col5a2
Gm9855
Pfkp
Theld7
Rbpms2
Myold
Spry3
Dyrk3
Hoxb2
Cars
Mni
Mobkl2a

12585
269152
21961
16447
105785
16007
50794
21961
26903
20666
628004
232449
22337
14115
170736
20539
76612
84004
21961
64899
320452
19225
12183
14792
16000
269152
353211
11602

73710
216858
233571
50530
55963
73710
64450
68041
226525
12394
52118
56405
73176
56454
229599
171285
23972
54132
18641
320865
215798
75739
12842
12709

23959
12931
21857
114716
74168
12153
23882
330695
75540
16174
12832
624784
56421
67046
71973
338367
236576
226419
103889
27267
433938
208228

7.9e-07 1.1E-04
3.2E-05 1.4E-03
9.4E-07 1.3E-04
5.5E-03 5.0E-02
2.7E-07 5.2E-05
1.56-03 2.1E-02
1.08-05 6.4E-04
4.1E-07 6.7E-05
1.0E-07 2.6E-05
7.3E-06 4.9€-04
9.5e-05 3.1E-03
2.1E-08 8.3E-06
1.86-04 4.8E-03
4.3E-07 7.0E-05
2.2E-06 2.1E-04
6.56-05 2.3E-03
1.1E-05 6.8E-04
3.0e-05 1.3E-03
6.6E-06 4.7E-04
1.4E-06 1.6E-04
7.3e-05 2.5E-03
1.26-03 1.8E-02
6.4E-08 1.9E-05
1.2E-07 2.9E-05
2.5E-04 5.8E-03
4.5e-05 1.8E-03
6.7E-04 1.2E-02
7.1E-04 1.2E-02
1.8E-04 4.8E-03
1.4E-05 7.8E-04
1.9E-07 4.1E-05
4.86-06 3.6E-04
1.56-03 2.0E-02
5.3E-06 3.9E-04
5.0E-06 3.7E-04
1.9E-04 4.9E-03
8.5E-06 5.5E-04
1.0E-04 3.2E-03
1.3E-04 3.8E-03
2.5E-06 2.3E-04
1.4€-05 7.8E-04
4.4E-07 7.0E-05
5.5-06 4.0E-04
1.3E-03 1.9€-02
1.4E-04 4.0E-03
1.8€-07 4.0E-05
2.5E-06 2.3E-04
2.6E-04 6.2E-03
7.0E-05 2.4E-03
2.0E-03 2.5E-02
4.3e-03 4.3E-02
8.3E-06 5.4E-04
8.5E-05 2.8E-03
8.6E-06 5.6E-04
4.96-05 1.9€-03
9.3E-04 1.5E-02
2.1E-06 2.0E-04
2.2E-05 1.1E-03
7.1E-06 4.9e-04
1.6E-05 8.5E-04
1.5E-04 4.1E-03
5.1E-06 3.8E-04
1.2E-05 7.0E-04
2.9€-05 1.3E-03
2.1E-04 5.2E-03
1.2E-05 7.2E-04
6.0E-06 4.3E-04
2.26-04 5.4E-03
2.88-06 2.5E-04
1.0E-05 6.3E-04
2.0E-05 9.9E-04
3.2E-03 3.5E-02
5.6E-07 8.5E-05
3.98-06 3.1E-04
2.2E-05 1.1E-03
7.5E-06 5.0E-04

1.66
1.65
1.65
1.65
1.65
1.65
1.64
164
1.64
1.64
1.64
1.64
1.64
1.63

163
1.63
1.63
1.63
1.63
1.63
1.62
1.62
1.62
1.62
161
16l
161
1.61
1.61
161
1.61
1.61
161
1.61
1.61
1.61
1.60
1.60
1.60
1.60
1.60
1.59
1.59
158
1.59
158,
1.59

1.58
1.58
1.58
1.58
1.58
1.58
1.57
157
1.57
1.57
157
1.57
1.57

157
1.57
1.56
1.56
1.56
1.56
1.56
1.56
1.56
1.56
1.56
1.56
1.56

1.1E-08
6.3E-07
2.3E-08
1.0E-02
1.1€-07
5.4E-02
6.96-08
5.7E-08
1.0E-08
4.2E-05
2.4E-05
4.0E-06
4.3E-05
8.4E-09
6.4E-08
3.1E-04
1.4E-08
2.0E-07
1.0E-07
2.7E-09
8.3E-04
1.7e-05
9.9E-05
2.9€-07
2.0E-01
4.3e-07
9.5E-04
5.4E-04
4.2E-02
2.1E-03
4.7E-07
1.5€-03
3.9€-03
1.4E-08
3.56-04
3.9€-06
9.6E-06
8.7E-09
8.0E-08
2.8E-08
3.8E-06
1.1E-07
2.3E-06
2.5E-05
3.1E-04
3.2E-06
7.9€-05
1.3E-03
2.9e-07
5.4E-02
1.2E-03
5.5E-07
1.3E-06
8.76-04
2.7E-01
2.5E-03
1.5€-08
2.6E-05
6.4E-07
4.4E-05
1.1E-06
5.2E-05
1.4E-07
5.7E-07
6.3E-06
2.6E-05
1.4E-06
4.76-01
2.2E-07
9.5E-05
3.6E-03
7.8E-05
3.3E-06
6.9€-06
1.4E-07
4.5E-05

195
2.32
2.34
117
1.82

2.00
2.31
izt
2.28
1.55
141
1.58
2.10

1.40
1.65
1.97
2:11
2.19
1.41
2.04
1.57
1.54

2.29
178
1.62

134
1.74
1.30
1.65
1.81
1.46
2.34
1.34
1.84
1.64
1.79
1.57
2.29
1.49
1.70
1.46
1.58
1.51
1.56
1.99

1.94
1.56
1.78
1.25

1.44
1.93
1.36
1.63
1.36
157
1.46

2.01
1.57
1.44
1.67

1.79
1.78
134
1.74
1.75
1.46
1.55
1.47

4.5E-04
2.3E-01
6.5E-02
3.2E-03
7.6E-03
4.1E-04
5.3€-01
9.1E-02
3.3E-01
7.2E-02
6.6E-02
2.3E-01
7.4E-02
1.5E-01
1.0e-05
1.2€-03
6.5E-01
4.3E-04
1.9e-01
4.3E-01
4.4E-06
2.7E-08
8.3E-01
3.0E-04
4.4E-06
3.0E-01
1.2E-01
4.2E-01
1.1E-09
4.6E-01
1.3E-01
9.5E-05
1.6E-01
6.1E-03
6.3E-01
7.2E-04
2.5E-03
9.0E-04
4.7E-05
7.9€-04
1.1E-02
2.2E-03
4.4E-01
7.2E-01
3.5E-01
4.4E-05
1.0E-03
7.3E-03
7.7€-04
1.4E-04
3.8E-02
4.1E-02
6.9E-01
3.9e-04
1.3E-05
6.7E-01
2.4E-01
3.3E-01
1.1E-01
6.7E-01
1.1E-04
1.3-01
9.7€-01
4.8E-01
2.7E-04
2.3E-01
1.7e-01
4.2E-01
1.1E-01
2.9E-04
9.7E-02
5.9-01
9.3E-01
1.6E-01
6.7E-01
1.9€-03

9.4€-03
4.7E-01
2.2E-01
3.1E-02
5.5E-02
8.9E-03
7.48-01
2.7E-01
5.7E-01
2.3e-01
2.2e-01
4.7E-01
2.4E-01
3.7E-01
1.3€-03
1.7€-02
8.2E-01
9.2E-03
4.3E-01
6.6E-01
8.1E-04
6.9E-05
9.2E-01
7.5€-03
8.1E-04
5.5-01
3.2E-01
6.6E-01
3.1E-05
6.9€-01
3.4E-01
4.0E-03
3.86-01
4.8E-02
8.1E-01
1.2E-02
2.7E-02
1.4E-02
2.7E-03
1.3e-02
7.0E-02
2.5E-02
6.7E-01
8.6E-01
5.96-01
2.6E-03
1.56-02
5.4E-02
1.3E-02
4.9e-03
1.6E-01
1.6E-01
8.4E-01
8.6E-03
1.4E-03
8.3E-01
4.8E-01
5.86-01
3.1E-01
8.3E-01
4.3E-03
3.3e-01
9.9E-01
7.1E-01
7.0E-03
4.7E-01
4.0E-01
6.6E-01
3.0E-01
7.3e-03
2.8E-01
7.8E-01
9.7E-01
3.8E-01
8.3E-01
2.2E-02

0.80

1.80
0.84
0.64

1.73
0.73

0.51
0.48

0.81
0.60

0.25

0.82
0.56
1.24
0.78
0.77
0.79
0.85
0.74

071
0.74
1.49

0.52

1.27
1.66

0.61

0.63

1.47

0.78
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10607116 Ammecrl 56068 8.6E-05 2.9E-03 1.56 3.2E-07 3.4E-05 1.45 2.4E-01 4.8E-01
10350697 Nmnat2 226518 1.2E-05 7.2E-04 1.55 3.86-06 1.9€-04 1.61 3.2E-02 1.4E-01
10595211 Col12al 12816 3.9e-03 4.0E-02 1.55 2.0E-01 4.4E-01 8.9E-01 9.5e-01
10432439 Fmnli3 22379 9.0E-07 1.2E-04 1.55 3.8E-06 1.9E-04 1.74 7.0E-05 3.3E-03 1.35
10373157 Mars 216443 2.7€-05 1.3E-03 1.55 2.3E-05 6.9-04 1.46 2.0E-01 4.3E-01
10478409 Pkig 18769 3.4E-06 2.9E-04 1.55 1.76-03 1.6E-02 1.57 6.1E-03 4.8E-02 1.32
10401698 6430527G18Rik 238330 1.1E-05 6.7E-04 1.54 5.0E-06 2.3E-04 1.93 6.4E-01 8.1E-01
10448307 Tnfrsfl2a 27279 5.3E-04 1.0E-02 1.54 8.5E-05 1.8E-03 1.65 8.8E-04 1.4E-02 0.64
10461439 Fadsl 76267 2.86-07 5.4E-05 1.54 6.5E-06 2.8E-04 1.39 3.7E-01 6.1E-01
10462005 Tmem2 83921 4.76-06 3.6E-04 1.54 6.5E-06 2.8E-04 1.42 2.6E-03 2.8E-02 1.21
10595324 Htrlb 15551 3.9-04 8.0E-03 1.54 1.96-04 3.3E-03 134 4,7E-04 9.5E-03 0.73
10368883 Gm9I8SS 624784 * 1.9-05 9.7E-04 1.54 2.76-05 7.6E-04 1.44 3.3E-01 5.86-01
10391490 Etvd 18612 3.5E-03 3.7E-02 1.54 3.36-04 5.0E-03 1.59 8.3E-04 1.4E-02 173
10458663 Dpysl3 22240 2.3E-06 2.1E-04 1.54 5.9E-09 2.5E-06 1.68 1.8E-01 4.1E-01
10427772 Tars 110960 4.7€-07 7.4E-05 1.54 6.8E-06 2.9E-04 1.51 3.3E-01 5.7E-01
10461423 Fads3 60527 1.2E-05 7.0E-04 1.54 1.4€-04 2.5E-03 1.26 4.6E-03 4.0E-02 0.80
10462702 Hectd2 226098 2.2E-04 5.4E-03 1.54 3.9E-06 1.9e-04 i) 1.1E-03 1.6E-02 0.67
10492682 Fam198b 68659 8.2E-05 2.8E-03 153 3.4E-07 3.6E-05 173 4.4E-04 9.3E-03 0.77
10550906 Plaur 18793 1.4E-03 1.9E-02 153 6.1E-05 1.4E-03 1.81 1.1E-03 1.6E-02 1.58
10345482 Cnnmd 94220 2.4E-05 1.2E-03 1.53 2.2E-06 1.3E-04 1.93 1.7E-01 4.0E-01
10514133 Ttc3%b 69863 1.4E-04 4.0E-03 153 1.1E-05 4.1E-04 1.47 8.1E-01 9.1E-01
10439710 Phidb2 208177 9.0E-06 5.8E-04 1.53 1.96-05 6.1E-04 1.38 6.2E-07 3.7E-04 0.66
10540795 Irak2 108960 1.76-04 4.7E-03 il 1.7E-05 5.5E-04 1.57 9.5E-01 9.8E-01
10459930 Ctdpl 67655 9.5E-07 1.3E-04 1.52 1.3E-07 1.9E-05 1.74 5.7E-02 2.0E-01
10494817 Ngf 18049 7.1E-04 1.2E-02 iy 2.4E-06 1.4E-04 2.67 5.2E-03 4.3E-02 0.73
10475623 Fbnl 14118 * 7.1E-06 4.9E-04 1.52 4.6E-05 1.1E-03 1.65 6.1E-01 7.9E-01
10355530 Tnsl 21961 1.2€-05 7.0E-04 1.52 1.2E-07 1.8E-05 2.24 8.4E-01 9.2E-01
10426889 Sec61b 66212 6.9E-05 2.4E-03 1.52 4.76-03 3.4E-02 1.26 6.1E-03 4.8E-02 1.33
10494753 ENSMUST00000121385 2.1E-04 5.2E-03 1.51 1.1E-03 1.2E-02 1.43 8.9E-03 6.1E-02 125
10554839 Picalm 233489 8.56-07 1.2E-04 1.51 2.8E-07 3.1E-05 1.49 3.3E-02 1.4E-01
10465185 Ehbplll 114601 8.6E-07 1.2E-04 ikl 3.2E-07 3.4E-05 1.60 6.1E-02 2.1E-01
10443463 Cdknla 12575 5.0E-05 1.9€-03 151 6.2E-06 2.7E-04 1.70 1.7E-02 9.4E-02 1.25
10564272 Chrna7 11441 5.86-03 5.3E-02 1.51 1.4E-06 9.5E-05 1.89 6.6E-01 83E-01
10551009 Tmsb10 19240 9.3E-06 5.9€-04 1.51 8.6E-06 3.4E-04 1.42 1.2E-01 3.3E-01
10466410 Psatl 107272 1.3E-05 7.4E-04 1.51 8.5E-03 5.3E-02 1.30 1.8E-01 4.1E-01
10511888 ENSMUST00000120523 1.2E-04 3.7E-03 1.51 4.8E-06 2.2E-04 1.72 1.1E-02 7.1E-02 0.77

Table 6.3: Up-regulated probesets in invading and non-invading TGFp1-treated fibroblasts.

Gene expression lists for microarrays conducted at 96 hours of MLg fibroblast invasion in the presence or absence of
TGFB1 (5 ng/ml). Data are shown for up-regulated probesets with > 1.5-fold regulation. Data are sorted by 96 h inv.
(TGFp1/n.t.). Statistical analysis: limma t-test and Benjamini-Hochberg multiple testing correction.( n.t. = non-treated,
BH = Benjamini-Hochberg, FDR = False discovery rate, inv. = invading, non-inv. = non-invading, T = TGFB1, C =

Control).
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Down-regulated probesets in TGFfB1/untreated

96 h inv. (TGFB1/n.t.)
Statistical analysis,
limma t-test, BH

96 h non-inv. (TGFB1/n.t.)
Statistical analysis,
limma t-test, BH

96 h TGFB1 (inv./non-inv.)
Statistical analysis,
limma t-test, BH

Ratio (T/C), Ratio (T/C), Ratio (G/M),
significant significant significant
Unclear FDR<10%, FDR<10%, FDR<10%,

Probe_set Gene symbol or ID Entrez annotation | rawp BH ratio>1.5x (679) | rawp BH  ratio>1.5x (1013) | rawp BH ratio>1.5x (620)
10403291 Akrlcld 105387 3.2E-08 1.1E-05 0.09 7.4E-09 2.9E-06 0.05 9.3E-02 2.8E-01

10428619 Enpp2 18606 1.86-07 4.0E-05 0.14 3.4E-05 9.2E-04 0.40 5.8E-03 4.6E-02 1.81
10580663 Cesif 234564 1.4E-06 1.6E-04 0.15 2.7€-06 1.5E-04 0.29 2.1E-01 4.5E-01

10422598 Seppl 20363 6.2E-09 4.8E-06 0.17 4.5E-10 4.4E-07 0.18 3.7E-01 6.1E-01

10580635 Cesld 104158 1.3E-10 1.2E-06 0.17 9.1E-07 7.0E-05 0.27 1.2E-01 3.1E-01

10502552 Clcal 12722 1.6E-08 7.3E-06 0.17 1.1E-10 1.6E-07 0.11 1.6E-01 3.8E-01

10472538 Dhrs9 241452 2.2E-09 3.4E-06 0.17 6.3E-11 1.3E-07 0.11 5.7E-01 7.7E-01

10398075 Serpina3n 20716 4.3E-06 3.3E-04 0.19 6.6E-08 1.2E-05 0.24 2.6E-03 2.7E-02 297
10523120 Cxcl5 20311 3.3E-05 1.4E-03 0.20 1.98-06 1.2E-04 0.07 1.3E-02 7.8E-02 3.57
10405063 Ogn 18295 5.2E-06 3.8E-04 0.23 3.1E-09 1.5E-06 0.15 2.6E-04 6.8E-03 0.41
10493307 ENSMUST00000157979 2.2E-08 8.3E-06 0.24 6.2E-05 1.4E-03 0.40 1.2E-05 1.3E-03 2.14
10376765 Aldh3al 11670 1.6E-06 1.7E-04 0.24 6.3E-04 7.8E-03 0.42 1.1E-04 4.3E-03 1.67
10556076 Olfml1 244198 1.4E-07 3.3E-05 0.25 1.8E-05 5.9E-04 0.40 8.9E-03 6.1E-02 1.30
10364072 Ggt5 23887 1.2E-07 2.9E-05 0.25 2.0E-08 5.8E-06 0.35 1.1E-01 3.0€E-01

10502565 Clcal 12722 i 2.1E-06 2.0E-04 0.26 1.5E-08 4.7E-06 0.15 9.7E-01 9.9e-01

10562812 Spib 272382 1.2E-06 1.5E-04 0.26 2.56-07 2.8E-05 0.42 2.2E-01 4.6E-01

10531994 Gbpl0 626578 % 1.4E-09 3.3E-06 0.27 8.3E-08 1.3E-05 0.29 2.0E-02 1.0E-01

10547740 Cls 50908 * 1.5E-06 1.6E-04 0.28 1.1E-07 1.6E-05 0.17 1.7E-02 9.3E-02 1.90
10547752 Gm5077 317677 1.2E-06 1.4E-04 0.28 1.9E-06 1.2E-04 0.22 3.6E-02 1.5E-01

10466127 AW112010 107350 3.0E-06 2.6E-04 0.29 1.4E-07 1.9E-05 0.32 5.5E-01 7.5E-01

10563597 Saa3 20210 2.8E-04 ©.5E-03 0.29 4.1E-05 1.0E-03 0.13 1.2E-02 7.6E-02 3.85
10450242 Cda 625018 * 5.6E-08 1.7E-05 0.30 2.1E-07 2.5E-05 0.47 8.5E-01 9.3E-01

10403579 Pri2c5 107849 = 1.6E-07 3.6E-05 0.30 1.1E-03 1.2E-02 0.42 2.7E-06 6.6E-04 3.06
10441902 Smoc2 64074 3.7E-07 6.2E-05 0.30 7.2E-07 5.9E-05 0.27 6.5E-01 8.2E-01

10519497 Steap4 117167 7.4-05 2.6E-03 0.30 9.5e-06 3.6E-04 0.16 7.6E-03 5.5E-02 2.94
10560624 Apoe 11816 4.2E-08 1.4E-05 0.30 5.7E-04 7.3E-03 0.45 3,5E-03 3.4E-02 1.35
10508721 Snoradd 100217418 1.6E-09 3.3E-06 031 4.4E-05 1.1E-03 0.62 8.5E-02 2.6E-01

10344952 Rdh10 98711 2.9E-09 3.9E-06 0.32 2.2E-08 6.1E-06 0.27 5.0E-01 7.2E-01

10587323 Gsta2 14858 7 7.0E-05 2.4E-03 0.32 1.8E-04 3.1E-03 0.58 2.76-02 1.2E-01

10531980 Gbp9 236573 2.3E-08 8.6E-06 0.32 1.8E-08 5.4E-06 0.31 7.1E-01 8.5E-01

10606369 Itm2a 16431 3.0E-06 2.6E-04 0.32 7.6E-04 9.0E-03 0.67 8.2E-01 9.1E-01

10523151 Cxcl1 14825 2.4E-07 4.9E-05 0.32 4.0E-06 2.0E-04 0.28 1.6E-03 2.0E-02 1.65
10603099 Figf 14205 2.9E-07 5.4E-05 0.33 3.8E-08 8.5E-06 0.25 8.6E-01 9.3E-01

10580678 Ceslg 12623 2.1E-05 1.1E-03 0.33 3.0E-05 8.2E-04 0.48 1.4E-01 3.6E-01

10543939 Fam180a 208164 3.2E-09 4.0E-06 0.34 3.2E-08 7.6E-06 0.47 3.8E-05 2.4E-03 1.41
10587331 Gsta2 14858 * 9.2E-05 3.0E-03 0.34 5.4E-04 7.0E-03 0.66 5.9E-02 2.1E-01

10480734 Ptgds 19215 1.9E-06 1.9E-04 0.34 2.1E-07 2.5E-05 0.40 7.1E-02 2.3E-01

10607499 Phex 18675 5.6E-08 1.7E-05 0.35 3.7e-08 8.5E-06 0.27 6.1E-01 7.9e-01

10462618  Ifit3 15959 6.3E-06 4.5E-04 0.36 3.4E-04 5.0E-03 0.37 8.6E-01 9.3E-01

10431935 Amigo2 105827 * 1.6E-08 7.3E-06 0.36 3.1E-11 9.9E-08 0.21 Hi#aHH 1.0E+00

10423654 Osr2 107587 1.7E-06 1.8E-04 0.36 1.4E-07 1.9E-05 0.28 2.5E-02 1.2E-01

10496580 Ghp3 55932 1.56-07 3.4E-05 0.36 3.0E-06 1.6E-04 0.42 8.5E-01 9.3E-01

10407797 Pri2ca 26421 = 1.6E-07 3.6E-05 0.37 1.0-04 2.0E-03 0.39 2.8E-06 6.7E-04 3.25
10497051 Negrl 320840 3.6E-09 4.0E-06 0.37 4.1E-08 8.7E-06 0.22 9.9E-01 1.0E+00

10428388 Rspo2 239405 1.1E-06 1.4E-04 0.38 1.2E-08 4.1E-06 0.21 4.7E-03 4.1E-02 1.74
10408689 Nrnl 68404 6.5E-07 9.5E-05 0.38 3.6E-07 3.7E-05 0.33 3.56-02 1.5E-01

10484463 Serpingl 12258 1.4E-06 1.6E-04 0.38 1.8E-09 9.8E-07 0.21 3.9E-03 3.6E-02 1.62
10501586 Slprl 13609 4.1E-05 1.7E-03 0.38 2.0E-05 6.2E-04 0.34 9.7E-01 9.9e-01

10513208 Svepl 64817 3.7E-06 3.0E-04 0.39 4.3E-07 4.2E-05 0.27 1.2E-02 7.3E-02 0.64
10495285 Sortl 20661 1.6E-08 7.3E-06 0.39 4.0E-08 8.6E-06 0.31 5.7E-01 7.7E-01

10419261 Bmpa 12159 4.6E-06 3.6E-04 0.39 5.86-12 4.1E-08 0.12 8.6E-01 9.3E-01

10424119 Nov 18133 3.0E-06 2.6E-04 0.40 6.56-01 8.2E-01 6.0E-01 7.9e-01

10384396 ENSMUST00000157365 6.5E-08 1.9E-05 0.40 1.2E-03 1.3E-02 0.68 2.1E-04 6.1E-03 1.35
10346164 Sdpr 20324 2.9E-05 1.3E-03 0.40 6.6E-10 5.7E-07 0.23 4.9E-02 1.9E-01

10461979 Aldhlal 11668 9.76-07 1.3E-04 0.41 1.5E-09 9.3E-07 0.26 4.2E-02 1.7E-01

10441813 Snora20 100303746 1.8E-06 1.8E-04 0.41 4.1E-02 1.6E-01 4.4€-01 6.8E-01

10360398 Ifi202b 26388 2.9e-06 2.5E-04 0.41 3.0E-05 8.2E-04 0.52 6.5E-01 8.2E-01

10536635 A430107013Rik 214642 5.3E-09 4.6E-06 0.41 4.5E-07 4.3E-05 0.45 5.6E-03 4.5E-02 0.75
10452316 C3 12266 2.9E-05 1.3E-03 0.42 2.5E-06 1.4E-04 0.22 9.2E-03 6.2E-02 2.08
10531737 Hpse 15442 6.9E-06 4.8E-04 0.42 3.3E-02 1.4E-01 2.6E-01 5.1E-01

10492165 ENSMUST00000082652 3.2E-06 2.7E-04 0.43 5.1E-04 6.7E-03 0.37 1.0E-04 4.2E-03 0.23
10370037 Mmpll 17385 7.9E-10 2.8E-06 0.43 8.2E-07 6.6E-05 0.49 1.2E-04 4.5E-03 136
10545865 Cmi3 93674 1.7E-07 3.7E-05 0.43 5.0E-06 2.3E-04 0.55 2.4E-01 4.8E-01

10496438 Adhl 11522 3.8E-09 4.0E-06 0.43 2.0E-08 5.9E-06 0.36 1.5E-06 5.4E-04 1.88
10440522 Adamtsl 11504 1.6E-09 3.3E-06 0.43 1.1E-09 7.5E-07 0.27 4.3E-02 1.7E-01

10571567 Sorbs2 234214 9.5-05 3.1E-03 0.43 7.56-10 5.9E-07 0.21 3.2E-02 1.4E-01

10403842 Elmol 140580 2.4E-06 2.2E-04 0.43 5.7e-07 5.1E-05 0.28 1.8E-01 4.2E-01

10545869 Cmi3 93674 4.0E-07 6.6E-05 0.44 3.8E-06 1.9€-04 0.56 3.6E-01 6.1E-01
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10360406 Ifi205 226695 1.26-05 7.2E-04 0.44 1.2E-03 1.3E-02 0.45 2.9€-01 5.4€-01
10587315 Gstad 14860 1.86-06 1.8E-04 0.44 2.2E-07 2.6E-05 0.31 4.6E-04 9.4E-03 1.99
10360306 Slamfg 74748 4.1E-06 3.2E-04 0.44 4.5E-07 4.3E-05 0.57 6.2E-02 2.1E-01
10392560 Abca9 217262 7.2E-07 1.0E-04 0.44 8.3E-08 1.3E-05 0.35 7.3E-01 8.6E-01
10529979 Ppargcla 19017 1.8E-04 4.7E-03 0.44 5.7€-03 4.0E-02 0.42 1.9E-01 4.2E-01
10502240 Npnt 114249 1.26-06 1.5E-04 0.45 1.3E-09 9.1E-07 0.35 7.2E-01 8.6E-01
10541678 Clra 50909 1.1E-04 3.4E-03 0.45 6.76-07 5.7€-05 0.29 1.5E-02 8.8E-02 1.70
10366052  Kitl 17311 2.6E-05 1.2E-03 0.45 4.1E-07 4.0E-05 0.35 1.0E-01 2.9E-01
10374197 Ramp3 56089 3.9-05 1.6E-03 0.45 1.5E-02 8.0E-02 0.67 3.4E-02 1.5E-01
10359689 Atplbl 11931 5.1E-07 7.9E-05 0.45 3.7E-04 5.4E-03 0.61 4.4E-02 1.7E-01
10357870 Prelp 116847 2.0E-05 1.0E-03 0.45 4.0E-07 3.9€-05 0.34 3.5E-01 5.9E-01
10601044 Gdpd2 71584 9.8E-06 6.1E-04 0.45 2.2E-08 6.1E-06 0.32 7.0E-03 5.2E-02 135
10595148 Gstal 14857 o 1.86-04 4.7E-03 0.46 1.6E-03 1.5E-02 0.75 1.3E-02 8.0E-02 1.30
10389207 Ccls 20304 6.4E-08 1.9E-05 0.46 6.6E-03 4.4E-02 0.77 6.6E-01 8.2E-01
10531972 Gbp8 76074 1.66-08 7.3E-06 0.46 2.1E-07 2.5E-05 0.47 5.36-01 7.4E-01
10541683 Clra 50509 * 2.1E-05 1.1E-03 0.46 6.6E-06 2.8E-04 0.28 2.1E-02 1.1E-01
10409833 Gasl 14451 1.2E-07 3.0E-05 0.46 1.0E-08 3.7E-06 0.34 1.86-01 4.1E-01
10450367 Hspalb 15511 * 1.1E-04 3.3E-03 0.46 1.8E-03 1.7E-02 0.65 3.3E-01 5.8£-01
10545862 Cmi3 93674 3.2E-06 2.7E-04 0.46 5.7E-05 1.3E-03 0.64 8.9E-01 9.5E-01
10569456 ENSMUST00000083184 6.4E-07 9.4E-05 0.47 8.3E-07 6.6E-05 0.64 2.5E-01 4.9€-01
10503334 Gem 14579 2.6E-05 1.2E-03 0.47 3.1E-04 4.7E-03 0.59 1.4E-02 8.1E-02 1.50
10416503 Snora3l 100303751 3.26-06 2.7E-04 0.47 9.3E-02 2.7E-01 2.5E-04 6.7E-03 1.95
10400143 Stxbp6 217517 1.1E-07 2.7E-05 0.47 4.7E-06 2.2E-04 0.63 2.9E-01 5.4E-01
10508723 Snorabl 100217440 6.3E-07 9.4E-05 0.47 1.36-03 1.4E-02 0.68 1.3E-02 8.1E-02 137
10587339 Gsta2 14858 % 2.4E-04 5.7E-03 0.47 1.86-03 1.7E-02 0.76 5.9E-03 4.7E-02 135
10529977 Ppargcla 19017 2.26-03 2.7E-02 0.47 2.3E-02 1.1E-01 6.8E-01 8.4E-01
10422760 Fyb 23880 8.5E-09 5.4E-06 0.48 3.6E-02 1.4E-01 6.4E-01 8.1E-01
10394593 Fam49a 76820 7.0E-05 2.4E-03 0.48 4.5E-02 1.7E-01 8.7E-02 2.6E-01
10478633 Mmp9 17395 1.3E-06 1.5E-04 0.48 1.7e-04 3.0E-03 0.62 4.9-05 2.7E-03 1.65
10434778 Rtpd 67775 1.6E-05 8.7E-04 0.48 5.96-05 1.3E-03 0.46 4.3-01 6.6E-01
10501229 Gstml 14862 9.3E-09 5.5E-06 0.49 4.8E-10 4.6E-07 0.36 4.5E-06 8.2E-04 1.63
10348354 Ugtla6a 94284 * 7.9-08 2.2E-05 0.48 3.8E-07 3.8E-05 0.43 1.8E-03 2.2E-02 1.48
10538082 Atpbv0e2 76252 3.96-07 6.5E-05 0.49 3.4E-09 1.6E-06 0.40 6.6E-03 5.0E-02 1.30
10496251 Bdh2 69772 3.5E-07 6.1E-05 0.49 8.2E-08 1.3E-05 0.40 2.0E-04 5.9E-03 1.54
10356329 Snora7s 100303740 5.0E-04 9.6E-03 0.50 4.4E-02 1.6E-01 6.8E-04 1.2E-02 0.70
10484371 Calerl 54598 1.3E-04 3.8E-03 0.50 2.7E-05 7.6E-04 0.53 3.4E-02 1.5E-01
10473604 ENSMUST00000155234 1.46-05 7.9E-04 0.50 1.7E-04 2.9E-03 0.63 6.5E-01 8.2E-01
10607484 Ptchdl 211612 2.9€-03 3.2E-02 0.50 4.1E-03 3.1E-02 0.49 4.3E-01 6.6E-01
10543785 ABO041803 232685 3.7E-07 6.2E-05 0.50 8.5E-06 3.4E-04 0.49 1.4E-01 3.6E-01
10394674 Socs2 216233 * 1.1E-05 6.7E-04 0.50 4.4€-09 2.0E-06 0.27 3.86-02 1.6E-01
10530145 Tir1 21897 1.7e-06 1.7E-04 0.50 4.4E-11 1.1E-07 0.42 7.7E-01 8.96-01
10351491 Olfmizb 320078 3.9E-05 1.6E-03 0.50 5.4E-08 1.0E-05 0.30 4.7E-03 4.1E-02 1.44
10527961 ENSMUST00000157506 4.2€-08 1.4E-05 0.50 6.6E-03 4.4E-02 0.72 9.1E-02 2.7E-01
10532085 Tgfbr3 21814 1.3E-08 6.5E-06 0.50 5.6E-09 2.4E-06 0.38 9.9E-05 4.1E-03 151
10412921 Nid2 18074 . 8.8E-07 1.2E-04 0.51 2.0e-07 2.4E-05 0.31 9.9-01 1.0E+00
10439009 Apod 11815 6.0E-05 2.2E-03 0.51 1.4E-05 4.7E-04 0.42 4.6E-01 6.9-01
10485711 Fibin 67606 5.0e-06 3.7E-04 0.51 4.0E-08 8.6E-06 0.41 4.0E-03 3.7E-02 0.74
10607712 Grpr 14829 1.0E-03 1.6E-02 0.51 2.6E-02 1.2E-01 4.2E-03 3.8E-02 0.46
10506201 Rorl 26563 1.0E-06 1.3E-04 0.51 9.2E-05 1.9€-03 0.56 3.8E-01 6.3E-01
10462621 1830012016Rik 667370 4.8E-06 3.6E-04 0.52 7.7E-03 4.9-02 0.63 3.86-01 6.2E-01
10361091 Atf3 11910 1.0E-02 7.7E-02 0.52 1.5E-01 3.6E-01 9.2E-01 9.7E-01
10489569 Pltp 18830 * 2.3E-07 4.7E-05 0.52 2.8E-05 7.9E-04 0.54 5.5E-05 2.9E-03 1.65
10601878 Tceall 237052 2.9€-04 6.5E-03 0.52 1.1E-04 2.1E-03 0.66 3.6E-01 6.0E-01
10478847 1500012F01Rik 68949 * 3.4E-07 6.0E-05 0.52 1.96-06 1.2E-04 0.66 1.56-01 3.7E-01
10498024 Slc7a11 26570 1.56-03 2.1E-02 0.53 9.7E-01 9.9e-01 3.0e-02 1.3e-01
10385747 Phf15 76901 2.2E-07 4.6E-05 0.53 3.0E-08 7.4E-06 0.54 4.3E-04 9.1E-03 1.32
10523161 Mthfd2l 665563 3.5€-05 1.5E-03 0.53 5.8E-05 1.3E-03 0.71 4.7E-03 4.0E-02 1.35
10490950 Bhlhe22 59058 2.2€-06 2.1E-04 0.53 2.9E-03 2.4E-02 0.78 4.3E-01 6.6E-01
10496592 Ghp2 14469 2.0E-06 2.0E-04 053 7.86-07 6.3E-05 0.51 3.2E-01 5.7E-01
10525185 ENSMUST00000082907 1.5E-08 7.3E-06 0.53 9.4E-02 2.7E-01 1.4E-01 3.6E-01
10566366 Trim30d 209387 1.86-04 4.7E-03 0.53 3.4E-05 9.0E-04 0.43 7.2E-02 2.4E-01
10565567 4632427E13Rik 666737 2.0E-05 1.0E-03 0.53 2.1E-05 6.5E-04 0.54 1.7E-05 1.6E-03 0.44
10569335 H19 14955 3.6E-03 3.8E-02 0.53 1.1E-05 4.1E-04 0.15 9.8E-01 9.9E-01
10466712 Mamdc2 71738 3.4E-03 3.7E-02 0.53 2.4E-01 4.8E-01 1.8E-05 1.6E-03 1.80
10376950 Pmp22 18858 5.7E-05 2.1E-03 0.54 1.3E-06 9.3E-05 0.42 1.7E-01 4.0E-01
10602692 Rragh 245670 8.2E-06 5.4E-04 0.54 3.0E-06 1.6E-04 0.54 1.4E-01 3.5E-01
10503659 Epha7 13841 4.6E-04 9.1E-03 0.54 2.0E-04 3.4E-03 0.50 3.9e-01 6.3E-01
10543959 Ptn 19242 5.86-04 1.1E-02 0.54 1.4E-02 7.4E-02 0.57 5.8E-01 7.7€-01
10444814 H2-gs10 436493 i 1.7e-06 1.8E-04 0.54 9.1E-05 1.9-03 0.59 5.9E-04 1.1E-02 1.63
10362314 Ptprk 19272 5.1E-08 1.6E-05 0.54 4.5E-08 9.2E-06 0.43 8.0E-02 2.5E-01
10360391 Ifi203 15950 2.7E-07 5.2E-05 0.54 1.5E-08 4.7E-06 0.43 2.0E-02 1.0E-01
10556297 Adm 11535 1.4E-05 7.9E-04 0.54 4.76-06 2.2E-04 0.22 4.0E-01 6.4E-01
10594044 isir 26968 7.0E-06 4.8E-04 0.54 9.6E-07 7.3E-05 0.38 1.9e-01 4.3E-01
10522503 Pdgfra 18595 2.0E-08 8.3E-06 0.54 3.2E-07 3.3E-05 0.52 6.4E-01 8.1E-01
10597945 Tmemi158 72309 5.6E-07 8.5E-05 0.54 9.2E-04 1.0E-02 0.69 1.7E-03 2.1E-02 1.30
10422822  Lifr 16880 6.3E-05 2.3E-03 0.54 1.2E-06 8.7E-05 0.35 1.4E-01 3.5E-01
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10577315
10409014
10507870
10455015
10540275
10580593
10372324
10506488
10507872
10443027
10447190
10353192
10419566
10452257
10462435
10466659
10351293
10562211
10522467
10455961
10449284
10567010
10366266
10505187
10539617
10354649
10497381
10346374
10607486
10462623
10431697
10542880

Angpt2
ENSMUST00000082624
ENSMUST00000082721
Vaultre5

Gxylt2

Cesla

Sytl

Ppap2b
ENSMUST00000083844
A930001NO9Rik
Plekhh2

Eyal

Ang2

Slc25a23

Mlana

Gda

Dpt

Fxydl

Raslilib

ligpl

Duspl

Dkk3

Pawr

Ugeg

Alms1

Pgapl

Cyp7bi

Aox1

Ptchdl

Ifit1

Abcd2
4833442J19Rik

ENSML

10566993
10581538
10366275
10475932
10572130
10580733
10350742
10501608
10357345
10438769
10548871
10476740
10395414
10368277
10421924
10421932
10501879
10365983
10481101
10348739
10419563
10594798
10591535
10352448
10452815
10538715
10546710
10556206
10435787
10349174
10581448
10582862
10496519
10598064
10583310
10539640
10461408
10475625
10497646
10530536
10539632
10368356
10473109

Galntl4
Ngol
ENSMUST00000083719
Fbin7

Lpl

Bbs2
Rnasel
Vcaml
Nckap5
Cldn1
BC049715
Slc24a3
Tmem195
Rps12
Pcdh9
Pcdh9
Usp53
Lum

Snhg?
Sned1
Rnasel
ENSMUST00000083236
Mir199a-1
Dusp10
Xdh
Fam190a
Shql
Snora3
ENSMUST00000093651
Serpinb8
ENSMUST00000150001
Sp140
Unc5c
NC_005089
Tafld
Alms1
Rab3ill
Eid1

Phc3

Tec

Alms1
Akap7
Gm14461

11601

378472
232313
244595
20979
67916

77128
213556
14048
11731
66972
77836
14544
56429
56188
68939
60440
19252
50781
114774
22234
236266
241062
13123
11761
211612
15957
26874
320204

233733
18104

70370
16956
67378
24014
22329
210356
12737
320135
94249
319660
20042
211712
211712
99526
17022
72091
208777
19752

387194
63953
22436
232035
72171
100302499

20725

434484
22253

75316
236266
74760
58521
241915
21682
236266
432442
329436

7.2E-06 4.9E-04
9.5E-08 2.5E-05
7.2E-08 2.0E-05
2.1E-04 5.2E-03
1.1€-03 1.6E-02
7.7E-05 2.6E-03
1.56-06 1.6E-04
7.6E-06 5.1E-04
1.36-07 3.0E-05
2.7E-06 2.4E-04
2.1E-08 8.3E-06
4.8E-06 3.6E-04
1.2E-03 1.8E-02
3.2E-06 2.7E-04
2.7e-07 5.2E-05
5.76-03 5.2E-02
9.9E-04 1.5E-02
4.98-06 3.6E-04
3.5E-05 1.5E-03
5.3E-06 3.9€-04
2.5E-04 5.9€-03
1.4E-05 7.9€-04
1.7e-05 8.8E-04
6.6E-06 4.7E-04
1.86-07 4.0E-05
2.2€-06 2.0E-04
1.6E-04 4.4E-03
1.3E-05 7.5E-04
7.6E-03 6.4E-02
2.3E-04 5.6E-03
9.1E-06 5.8E-04
1.56-05 8.1E-04
2.1E-07 4.4E-05
2.9€-03 3.3E-02
6.76-06 4.7E-04
1.86-06 1.8E-04
9.96-04 1.5E-02
1.1E-04 3.4E-03
9.6E-06 6.1E-04
3.6E-08 1.2E-05
3.5E-05 1.5E-03
3.1E-04 6.8E-03
2.0E-04 5.1E-03
3.7e-06 3.0E-04
3.5E-06 2.9E-04
1.5E-04 4.2E-03
1.6E-04 4.3E-03
5.7E-08 1.7E-05
1.1E-06 1.4E-04
5.46-07 8.3E-05
1.4E-03 1.9€-02
1.4E-05 8.1E-04
1.1€-04 3.4E-03
4.2E-06 3.3E-04
7.6E-05 2.6E-03
1.4E-06 1.5E-04
4.8E-05 1.9E-03
5.0E-06 3.7E-04
6.1E-05 2.2E-03
1.5E-05 8.1E-04
5.3E-05 2.0E-03
8.5E-04 1.4E-02
1.4E-04 4.0E-03
5.76-07 8.6E-05
1.0E-04 3.2E-03
7.9€-03 6.6E-02
4.4E-03 4.4E-02
3.56-06 2.9€-04
3.1E-05 1.4E-03
1.1E-04 3.4E-03
1.0E-04 3.3E-03
4.96-04 9.5E-03
9.86-06 6.1E-04
4.0E-05 1.6E-03
1.4E-05 8.1E-04
3.7E-06 3.0E-04

0.55
0.55
0.55
0.55
0.55
0.55
0.56
0.56
0.56
0.56
0.56
0.56
0.56
0.56

0.56
0.56
0.56
0.56
0.57
0.57
0.57
0.57
0.57
0.57
0.57
0.57
0.57
0.57
0.58
0.58
0.58
0.58
0.58

0.58
0.58
0.58
0.58
0.59
0.59
0.59
0.59
0.59
0.59
0.59
0.59
0.59

0.59
0.59
0.59
0.59
0.59
0.59
0.60
0.60
0.60
0.60
0.60
0.60
0.60

0.60
0.60
0.60
0.61
0.61
0.61
0.61
0.61
0.61
0.61
0.61
0.61
0.61

1.0€-04
1.4E-01
22E-01
1.8E-05
4.5E-04
1.5€-05
1.8€-02
7.1E-06
2.3E-01
9.0€-07
1.0€-09
4.0E-08
5.0E-01
7.8E-08
1.4E-04
1.5€-03
9.6E-02
1.0E-07
7.2E-05
1.2€-04
4.9€-04
8.8E-02
1.8E-03
4.7E-04
1.2E-08
1.3E-06
1.9e-03
5.2E-05
1.5e-04
6.1E-03
6.3E-05
5.6E-05
2.4E-05
4.3E-04
2.4€E-02
8.5E-02
1.56-04
1.0E-03
1.4E-06
8.2E-05
1.1E-05
1.4E-04
2.3E-07
7.3E-03
6.8E-07
6.1E-05
8.4E-02
1.1E-06
2.8E-06
1.9€-05
1.5€-04
1.3E-01
4.3E-06
1.86-01
7.8E-02
3.1E-06
6.8E-05
1.0E-05
2.56-05
3.1E-05
2.5E-04
2.1E-02
1.1E-03
9.0E-02
1.9E-05
3.6E-02
1.1E-02
1.8€-02
3.9e-08
2.7E-05
2.0E-05
2.3E-03
6.5E-01
1.66-07
1.9€-05
8.7E-02

0.71

0.41
0.40
0.51
0.83
0.44

0.59
0.37
0.49

0.45

0.52

0.48
0.64
0.63
0.48

0.84
0.67
0.45
0.54
0.65
0.56
0.42
0.55
0.62
0.68
0.74
0.34

0.51
0.57
0.56
0.54
0.60
0.51
0.17
0.81
0.34
0.56

0.43

0.65
0.49

0.57

0.57
0.69
0.49
0.48
0.54
0.69

0.58

0.70

0.77
0.80
0.50
0.47
0.62
0.78

0.50
0.70

3.6€-02
5.4E-01
33e-01
1.7e-04
4.9E-01
3.3-02
4.4E-01
2.4E-02
6.9E-01
5.9e-01
6.96-01
8.2E-01
8.6E-01
7.0E-02
1.1E-01
2.7e-01
3.4E-01
1.4E-02
7.5E-01
8.26-01
2.0E-01
1.5e-01
2.8E-01
5.3E-03
3.6E-01
3.9e-02
1.4E-01
4.9€-02
8.1E-01
7.1E-01
9.4E-01
1.8E-01
5.7E-01
1.1E-01
4,1€-03
6.6E-04
8.96-02
7.3E-03
2.6€-02
4.2E-01
5.1E-01
8.4E-01
5.0E-01
9.4E-01
5.2E-01
1.9E-01
4.5€-02
4.2€-03
4.1E-03
2.3e-02
3.1E-01
4.1E-01
5.1E-01
2.0E-01
3.8E-01
1.4E-02
1.4E-01
2.6E-03
6.76-01
6.5E-03
1.0E-01
1.2E-01
2.0E-01
1.9E-01
1.7E-01
9.3E-01
3.7E-02
4.8€-01
1.7e-01
7.2-02
3.2E-01
1.9-02
8.9E-03
1.8E-01
1.7e-01
9.9E-01

128

4.72
1.53

1.48

1.26

0.59

1.25

164
177
1.23
1.46
1.23

1.36
0.62

0.79

0.74
201

1.55

0.61
1.41

0.66
143
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10400405
10362511
10540233
10566326
10490989
10523145
10414706
10570432
10511580
10399605
10450369
10531987
10407803
10362294
10483178
10376425
10402512
10399874
10581992
10371296
10506050
10472820
10590791
10420668
10523595
10356274
10450038
10399908
10453759
10379535
10347915
10529068
10404792
10569341
10468691
10601659
10457071
10566358
10407350
10454807
10453636
10465831
10497490
10532019
10429564
10357280
10582879
10462035
10498998
10347925

Nfkbia
Gstm3
Fam19al
Trim12a
Cp
Cxcl15
Gm8635
Snora3
Pdp1
Adam17
Hspala
Ghpd
Gpri37b
Arhgap18
Cobll1
Gm12258
Scarnal3
Bcap29
Maf
Glt8d2
Nfia
Itgab
Birc2
Mirl5a
Ptpni3
Csprs
Angptl4
Prkar2b
Gm10554
Ccl8
Gm7609
Slc30a3
Phactrl
Mir675
Ablim1
Srpx2
Cyb5
Trim30a
Fgfl0
Snora74a
Svil
5730408K05Rik
Naaladi2
Gbp11
Ly6a
Insig2
Csprs
Ldhb
D930015E06Rik
Gm7609
ENSMUS

10520612
10500183
10523506
10423941
10516908
10453231
10383025
10471424
10556302
10568436
10503835
10501629
10572897
10480751
10428398
10357472
10362811
10462535
10537227
10517287
10594404
10583203
10489235
10469867
10483150

142

Khk
Adamtsla
Bmp3
Tte35
Snora73a
Slc8al
Clqgtnfl
Fam102a
Ampd3
Fgfr2
Rragd
Cdclda
Hmox1
Cc8g

Eif3e
Cxcrd
Sesnl
Pten
Tmem140
Manicl
Smad3
Phxr4
9430008C03Rik
Pnpla7
Fign

18035

14864

320265

76681

12870

20309

667441

100302499

381511

11491

193740

17472

83924

73910

319876

237769

100306943

12033

17132

74782 *
18027

16403

11797

387174

19249

114564 *
57875

19088

100038541

20307

665378 -
22784

218194

735280 *
226251

68792

109672

20128

14165

436583

225115

67531

635702

634650 *
110454

72999

114564 =
16832

229473

665378 *

16548
229595
110075
66736
100306944
20541
56745
98952
11717
14183
52187
229776
15368
69379
16341
12767
140742
19211
68487 *
230815
17127
18689
68108
241274
60344

4.76-06 3.6E-04
3.6E-06 3.0E-04
1.7E-05 9.2E-04
2.0E-04 5.1E-03
1.4E-04 4.0E-03
8.2E-04 1.3E-02
4.4E-04 8.8E-03
6.4E-05 2.3E-03
9.86-07 1.3E-04
7.4E-06 5.0E-04
1.2E-03 1.7E-02
1.5E-04 4.2E-03
2.9-06 2.5E-04
3.9-05 1.6E-03
9.7E-08 2.5E-05
2.9E-04 6.6E-03
1.2E-04 3.6E-03
1.2E-04 3.6E-03
3.0E-07 5.5E-05
3.2E-05 1.4E-03
2.38-06 2.1E-04
3.7E-03 3.9€-02
5.6E-05 2.1E-03
7.9€-04 1.3E-02
4.7E-04 9.1E-03
1.3E-06 1.5E-04
1.5E-05 8.1E-04
2.1E-05 1.0E-03
2.86-05 1.3E-03
3.7e-03 3.9e-02
1.4E-06 1.6E-04
1.36-05 7.5E-04
2.86-05 1.3E-03
4.0E-03 4.2E-02
1.86-04 4.7E-03
7.86-03 6.5E-02
1.96-05 9.8E-04
2.8E-05 1.3E-03
6.3E-04 1.1E-02
1.56-04 4.1E-03
6.0E-06 4.3E-04
3.1E-05 1.4E-03
3.0e-05 1.4E-03
1.9E-05 9.8E-04
9.6E-04 1.5E-02
1.1E-04 3.3E-03
8.86-07 1.2E-04
7.9E-06 5.2E-04
1.7E-06 1.8E-04
1.76-06 1.8E-04
5.56-04 1.0E-02
1.3E-07 3.2E-05
4.1€-06 3.2E-04
1.36-05 7.6E-04
1.56-04 4.3E-03
1.8E-04 4.7E-03
8.0E-03 6.6E-02
2.2€-03 2.7E-02
1.86-06 1.8E-04
7.9€-05 2.7E-03
4.9E-07 7.7E-05
1.2-03 1.8E-02
1.2E-06 1.5E-04
2.56-05 1.2E-03
1.9E-04 5.0E-03
1.0E-04 3.3E-03
3.5E-06 2.9E-04
1.6E-05 8.8E-04
4.6E-03 4.5E-02
1.1E-04 3.4E-03
1.6E-06 1.7E-04
7.5E-07 1.1E-04
1.1E-03 1.7E-02
2.3E-04 5.5E-03
2.8E-07 5.4E-05
5.7E-05 2.1E-03

0.63
0.50
0.81
0.66
0.37
0.49
0.66
0.69
0.64
0.59
0.74
0.68

0.52

0.62

0.61
0.51
0.41
0.61
0.73
0.52
0.46

0.51
0.61
0.58

0.60
0.54
0.61
0.31
0.49

0.65
0.53
0.53
0.79
0.49

0.45
0.74
0.51
0.61
0.60
0.60

0.60
0.59
0.63
0.59
0.38
0.61

0.79
0.66
0.61
0.74

0.63
0.57

0.54
0.59
0.58
0.59

0.41

0.72
0.51

6.0E-03 4.8€-02
4.0E-05 2.5E-03
9.6E-01 9.8E-01
2.7E-02 1.3E-01
1.2E-04 4.4E-03
5.9e-01 7.8E-01
1.6E-01 3.9E-01
2.2E-02 1.1E-01
2.2E-01 4.6E-01
1.8E-01 4.1E-01
3.0E-01 5.5E-01
5.8E-01 7.8E-01
5.3E-03 4.4E-02
2.96-02 1.3E-01
2.0E-03 2.3E-02
1.2E-04 4.6E-03
9.1E-01 9.6E-01
6.5E-03 5.0E-02
9.0E-03 6.2E-02
5.0E-02 1.9€-01
9.4E-02 2.8E-01
1.2E-02 7.3E-02
7.3E-02 2.4E-01
5.5E-03 4.5E-02
2.5E-02 1.2E-01
5.7E-03 4.6E-02
8.7E-02 2.7E-01
1.3E-03 1.8E-02
6.2E-01 8.0E-01
1.6E-02 8.9E-02
1.4E-02 8.4E-02
8.2E-01 9.1E-01
2.7E-01 5.2E-01
4,9E-01 7.1E-01
8.6E-01 9.3E-01
9.1E-02 2.7E-01
2.5E-02 1.2E-01
8.4E-01 9.2E-01
2.3E-03 2.6E-02
2.0E-03 2.3E-02
1.6E-01 3.8E-01
2.5E-01 5.0E-01
3.3E-04 7.9€-03
3.9€-01 6.3E-01
2.7E-01 5.2E-01
2.0E-01 4.3E-01
4.4E-03 3.96-02
2.8E-02 1.3E-01
5.3E-02 1.9€-01
1.9-02 1.0E-01
5.1E-04 9.9-03
7.8E-01 8.9E-01
1.8E-01 4.1E-01
5.86-01 7.8E-01
6.6E-02 2.2E-01
1.5E-03 1.96-02
1.4E-03 1.8E-02
7.5E-03 5.5E-02
2.8-07 2.3E-04
4.2E-03 3.8E-02
3.1E-02 1.4E-01
2.2E-03 2.5E-02
1.4E-01 3.5E-01
2.0E-07 2.0E-04
4.0E-01 6.4E-01
2.7E-02 1.3E-01
1.3E-01 3.4E-01
8.9-01 9.5€-01
2.1E-06 6.0E-04
3.1E-03 3.1E-02
5.0E-01 7.2E-01
5.5E-02 2.0E-01
4.2E-04 8.9E-03
3.2E-01 5.7E-01
8.2E-01 9.1E-01
4.4E-01 6.8E-01

Al
1.43

278

1.24

1.22
0.56

0.73

1.24

1.53

0.72

0.82

1.45

2.23
0.84

1.62
1.45

0.81

0.51

1.46
0.59
1.46
211
135

1.49

1.58

0.32
1.44

0.40



APPENDIX

10598771 Maoa 17161 1.0E-05 6.4E-04 0.65 4.1E-03 3.1E-02 0.86 8.76-01 9.4E-01
10531724 Placd 231507 7.1E-06 4.9€-04 0.65 3.0E-06 1.6E-04 0.57 2.5E-03 2.7E-02 1.33
10492355 Mme 17380 1.3E-04 3.9E-03 0.65 2.6E-04 4.1E-03 0.59 6.3E-01 8.1E-01
10546853 Srgap3 259302 2.4E-07 5.0E-05 0.65 4.5E-04 6.1E-03 0.68 1.8E-01 4.1E-01
10351026 Gas5 14455 6.6E-05 2.4E-03 0.65 2.3E-02 1.1E-01 4.6E-06 8.3E-04 0.41
10506335 Pdedb 18578 2.4E-04 5.8E-03 0.65 5.3E-06 2.4E-04 0.60 7.2E-02 2.3E-01
10561212 Ltbpd 108075 3.5E-04 7.4E-03 0.65 6.5E-06 2.8E-04 0.48 5.2E-01 7.3E-01
10538753 Atohl 1.3E-03 1.9E-02 0.65 3.0E-03 2.5E-02 0.74 4.1E-01 6.5E-01
10462091 KIf9 16601 2 1.3E-05 7.5E-04 0.65 2.3E-04 3.7E-03 0.72 3.4E-01 5.8E-01
10538163 Abpl 76507 3.4E-04 7.3E-03 0.65 6.1E-01 8.0E-01 2.2E-03 2.5E-02 1.25
10556242 ENSMUST00000082666 2.5E-03 2.9E-02 0.65 3.3E-03 2.7E-02 0.81 1.5E-04 5.1E-03 0.67
10381006 Thra 21833 * 1.0E-07 2.6E-05 0.65 3.0E-08 7.4E-06 0.53 9.2E-02 2.7E-01
10438017 Fgd4 224014 1.1E-04 3.4E-03 0.65 2.9E-05 8.0E-04 0.65 8.4E-01 9.2E-01
10523579 Arhgap24 231532 1.3E-06 1.5E-04 0.65 2.9e-07 3.1E-05 0.55 9.9-01 1.0E+00
10383479 Hmgal-rsl 111241 " 8.1E-04 1.3E-02 0.65 7.5E-03 4.8E-02 0.72 2.2E-04 6.2E-03 1.87
10466304 Dtx4 207521 5.6E-06 4.1E-04 0.65 1.0E-05 3.8E-04 0.58 1.3E-01 3.3E-01
10603166 Trappc2 66226 1.7E-04 4.5E-03 0.65 9.2E-04 1.0E-02 0.79 1:5E-03 11.9E-02 0.69
10426891 Mettl7al 70152 2.0E-04 5.1E-03 0.65 1.3E-04 2.4E-03 0.68 5.9E-02 2.1E-01
10405693 Dapkl 69635 1.8E-04 4.7E-03 0.65 1.5E-03 1.5E-02 0.83 8.4E-01 9.2E-01
10422227 Spry2 24064 3.2E-05 1.4E-03 0.65 1.6E-06 1.1E-04 0.34 1.0E-01 2.9€-01
10425066 Csf2rb 12983 2.3E-04 5.5E-03 0.66 4.2E-01 6.6E-01 2.6E-01 5.1E-01
10570639 2610005L07Rik 381598 1.7E-03 2.2E-02 0.66 5.4E-04 7.0E-03 0.73 4.9E-06 8.6E-04 0.42
10574149 Nlrc5 434341 1.86-04 4.7E-03 0.66 6.9E-03 4.5E-02 ki) 4.3E-01 6.7E-01
10592023 Aplp2 11804 2.26-06 2.1E-04 0.66 7.2E-08 1.2E-05 0.51 9.4E-02 2.8E-01
10377429 Snord118 100216530 3.46-05 1.5E-03 0.66 7.1E-01 8.6E-01 8.5E-02 2.6E-01
10399428 Snord118 100216530 3.4E-05 1.5E-03 0.66 7.1E-01 8.6E-01 8.5E-02 2.6E-01
10358894 Sord 20322 3.86-05 1.6E-03 0.66 8.9E-05 1.8E-03 0.61 8.0E-04 1.3E-02 153
10362674 Rnu3a 19850 2.3E-05 1.1E-03 0.66 2.6E-01 5.1E-01 7.56-02 2.4E-01
10499655 ll6ra 16194 1.56-06 1.6E-04 0.66 1.2E-07 1.7E-05 0.54 8.6E-02 2.6E-01
10457250 Arhgap12 75415 1.86-04 4.7E-03 0.66 5.7E-06 2.5E-04 0.67 3.6E-02 1.5E-01
10367475 ENSMUST00000102458 1.3E-05 7.5E-04 0.66 4.2E-04 5.8E-03 0.56 3.7E-06 7.5E-04 0.50
10444824 LOC68395 68395 * 1.4E-06 1.6E-04 0.66 2.5E-04 3.9-03 0.72 1.4E-01 3.5E-01
10453857 Gatab 14465 4.0E-05 1.7E-03 0.66 4.7E-03 3.4E-02 0.84 3.7E-01 6.1E-01
10483819 Ttc30b 72421 6.4E-03 5.7E-02 0.66 6.2E-05 1.4E-03 0.70 6.9E-02 2.3E-01
10518167 Trappc2 66226 4.4E-04 8.8E-03 0.66 7.7E-03 4.9-02 0.80 3.1E-03 3.1E-02 0.69
10495967 Tifa 211550 3.6E-03 3.8E-02 0.66 1.2E-01 3.2E-01 8.1E-02 2.5E-01
10432573 slc1la2 18174 1.9E-05 9.9€-04 0.66 4.9€-04 6.5E-03 0.73 2.4E-03 2.6E-02 1.30
10526943 Gprld6 80290 2.1E-06 2.0E-04 0.66 3.6E-06 1.8E-04 0.69 7.4E-03 5.5E-02 1.14
10447084 Galm 319625 4.1E-06 3.2E-04 0.66 3.0E-04 4.6E-03 0.71 5.9E-04 1.1E-02 1.38
10512949 Abcal 11303 5.2E-03 5.0E-02 0.66 1.4E-02 7.6E-02 0.84 2.38-02 1.2E-01
10516906 Snora73b 100306945 1.1E-04 3.4E-03 0.66 2.9E-01 5.4E-01 1.8E-04 5.7E-03 1.56
10402268 Lgmn 19141 1.2E-05 7.2E-04 0.66 1.4E-05 4.7E-04 0.65 5.0E-03 4.2E-02 1.26
10353475 Eif3m 98221 3.3E-04 7.2E-03 0.66 5.3E-03 3.7E-02 0.79 5.0E-01 7.2E-01
10602221 Mir680-2 751551 1.9€-04 5.0E-03 0.66 4.0E-04 5.6E-03 0.60 5.5E-04 1.0E-02 0.63
10570957 Sfrpl 20377 1.4E-02 9.6E-02 0.66 6.0E-04 7.6E-03 0.49 5.7E-02 2.0E-01
10383214 Rnf213 672511 3.6E-07 6.2E-05 0.66 2.2E-07 2.6E-05 0.62 4.3E-01 6.7E-01
10450145 Psmb9 16912 3.6E-06 3.0E-04 0.66 1.2E-04 2.3E-03 0.67 2.2E-02 1.1E-01
10541670 Cirl 232371 3.3e-04 7.2E-03 0.66 9.2E-05 1.9E-03 0.66 3.8E-02 1.6E-01
10418702 Sh3bp5 24056 2.2E-06 2.1E-04 0.66 4.8E-07 4.5E-05 0.53 5.3E-01 7.4E-01
10537051 Cpal 109697 1.4E-04 4.0E-03 0.66 3.6E-06 1.9€-04 0.29 7.0e-01 8.5E-01
10436600 Mir99a 387229 3.9e-03 4.1E-02 0.66 1.4E-06 9.5E-05 0.40 3.4E-05 2.3E-03 0.57

Table 6.4: Down-regulated probesets in invading and non-invading TGFp1-treated fibroblasts.

Gene expression lists for microarrays conducted at 96 hours of MLg fibroblast invasion in the presence or absence of
TGFB1 (5 ng/ml). Data are shown for down-regulated probesets with > 1.5-fold regulation. Data are sorted by 96 h inv.
(TGFB1/n.t.). Statistical analysis: limma t-test and Benjamini-Hochberg multiple testing correction.( n.t. = non-treated,
BH = Benjamini-Hochberg, FDR = False discovery rate, inv. = invading, non-inv. = non-invading, T = TGF1, C =

Control).
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